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	个人简介
	张守科，博士，硕士生导师。在Microbiome、npj   Biofilms and Microbiomes、mSystems、Microbial   Ecology、Microbiology Spectrum、Molecular   Ecology、Mycosphere、Science of   The Total Environment及《林业科学》等国内外顶级期刊上发表了系列重要研究论文，相关成果得到《Nature   Food》期刊撰写Highlight加以报道。iMeta期刊青年编委，Frontiers   in Microbiology、Microbiology   Spectrum审稿编辑。

	研究方向
	围绕亚热带重要木本油料作物病虫害及新入侵浙江的重大检疫害虫的寄主适应机制开展研究工作。
1. 通过研究林地管理模式，对经济林重大病虫害发生和灾变的影响及调控机制，揭示灾害扩散流行的环境驱动力；
2. 利用群体基因组学和转录组学特征，解析重大病虫种群遗传结构和变异规律，分析其遗传可塑性及生态适应性机制，提出基于灾变机制解析的重大病虫害防控新途径。
3. 解析微生物协同重大病虫害与寄主植物的互作机制。

	工作和学习经历
	2011.09~2015.07，山东农业大学，植物保护学，学士；
2015.09~2020.07，中国林业科学研究院，林木遗传育种，博士。

	教学与课程
	本科教学：《普通生物学》《普通昆虫学》《行为生态学》
研究生教学：《高级森林昆虫学专题》《高级昆虫生理生化》

	科研项目
	1.         浙江省“尖兵”“领雁”研发攻关计划（2023C02034）子课题，90万，主持。
2.         国家自然基金委员会青年项目（32201561），30万，主持。
3.         浙江省林业局和中国林科院合作基金（2021SY14），青年项目，25.6万，主持。
4.         亚热带森林培育国家重点实验室自主研究课题，15万，主持。
5.         浙江省林木育种技术研究重点实验室开放基金课题，主持。
6.         浙江农林大学校科研发展基金，自主研究课题，主持。
7.         国家自然基金委员会面上项目（32371975），参加。
8.         浙江省林业局和中国林科院合作基金，重大项（2023SY06），78万，参加，排名第2。
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