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	研究方向
	植物次生代谢调控及表皮细胞发育

	研究工作
	主要工作包括： 
1) 植物次生代谢研究 
植物萜类生物合成及调控：棉酚、青蒿素生物合成关键酶基因克隆与表达调控，代谢工程等； 
丹参等唇形科植物中的苯丙烷类化合物代谢及调控； 
2)植物-昆虫相互关系研究 
植物次生代谢与抗虫，植物介导的RNA干扰抗虫新技术； 
3) 棉纤维发育调控的分子机制研究 
棉纤维发育调控因子克隆与分析，植物表皮毛发育调控机制。 
研究组网页：http://sippe.ac.cn/xy/
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生情况
	指导研究生总数为19人，目前在读12人

	个人简介
	1982年2月毕业于南京大学生物系，获学士学位 
1985年12月获英国Reading 大学植物学博士学位 
1985-1991年在南京大学生物系任教 
1991-1992年在德国Tuebingen大学植物学系进行访问研究 
1992-1994年在美国Purdue大学做博士后研究 
1994年10月至今在中国科学院上海生命科学研究院植物生理生态研究所（原中科院上海植物生理研究所）工作 
现任植物生理生态研究所研究员，上海辰山植物科学研究中心主任。 
已在国内外发表论文60余篇（包括Nature Biotechnology, Nature Communications, Plant Cell, Plant Physiology等国际重要刊物），申请专利数项。主持国家重点基础研究发展计划（973）课题、中科院重要方向性项目，国家自然科学基金重点项目等。1999年获国家杰出青年基金资助，2005年入选中国科学院院士，2008年入选发展中国家科学院院士。
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