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［１］ＤｅｔｍｅｒＳＡ，ＣｈａｎＤＣ．Ｆｕｎｃｔｉｏｎｓａｎｄｄｙｓｆｕｎｃｔｉｏｎｓｏｆｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌ
ｄｙｎａｍｉｃｓ［Ｊ］．ＮａｔＲｅｖＭｏｌＣｅｌｌＢｉｏｌ，２００７，８（１１）：８７０－８７９．

［２］ＫｕｊｏｔｈＧＣ，ＨｉｏｎａＡ，ＰｕｇｈＴＤ，ｅｔａｌ．ＭｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤＮＡｍｕｔａ
ｔｉｏｎｓ，ｏｘｉｄａｔｉｖｅｓｔｒｅｓｓ，ａｎｄａｐｏｐｔｏｓｉｓｉｎｍａｍｍａｌｉａｎａｇｉｎｇ［Ｊ］．Ｓｃｉ
ｅｎｃｅ，２００５，３０９（５７３３）：４８１－４８４．

［３］ＬｅｍｉｅｕｘＨ，ＶａｚｑｕｅｚＥＪ，ＦｕｊｉｏｋａＨ，ｅｔａｌ．Ｄｅｃｒｅａｓｅｉｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌ
ｆｕｎｃｔｉｏｎｉｎｒａｔｃａｒｄｉａｃｐｅｒｍｅａｂｉｌｉｚｅｄｆｉｂｅｒｓｃｏｒｒｅｌａｔｅｓｗｉｔｈｔｈｅａｇｉｎｇ
ｐｈｅｎｏｔｙｐｅ［Ｊ］．ＪＧｅｒｏｎｔｏｌＡＢｉｏｌＳｃｉＭｅｄＳｃｉ，２０１０，６５（１１）：
１１５７－１１６４．

［４］ＡｕＨＫ，ＹｅｈＴＳ，ＫａｏＳＨ，ｅｔａｌ．Ａｂｎｏｒｍａｌｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌｓｔｒｕｃｔｕｒｅ
ｉｎｈｕｍａｎｕｎｆｅｒｔｉｌｉｚｅｄｏｏｃｙｔｅｓａｎｄａｒｒｅｓｔｅｄｅｍｂｒｙｏｓ［Ｊ］．ＡｎｎＮＹＡｃａｄ
Ｓｃｉ，２００５，１０４２：１７７－１８５．

［５］ＲｉｔｏｖＶＢ，ＭｅｎｓｈｉｋｏｖａＥＶ，ＡｚｕｍａＫ，ｅｔａｌ．Ｄｅｆｉｃｉｅｎｃｙｏｆｅｌｅｃｔｒｏｎ
ｔｒａｎｓｐｏｒｔｃｈａｉｎｉｎｈｕｍａｎｓｋｅｌｅｔａｌｍｕｓｃｌｅｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｉｎｔｙｐｅ２ｄｉａｂｅ
ｔｅｓｍｅｌｌｉｔｕｓａｎｄｏｂｅｓｉｔｙ［Ｊ］．ＡｍＪＰｈｙｓｉｏｌＥｎｄｏｃｒｉｎｏｌＭｅｔａｂ，２０１０，
２９８（１）：Ｅ４９－Ｅ５８．

［６］ＷａｎｇＧ，ＣｈｅｎＨＷ，ＯｋｔａｙＹ，ｅｔａｌ．ＰＮＰＡＳＥｒｅｇｕｌａｔｅｓＲＮＡｉｍｐｏｒｔ
ｉｎｔｏｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａ［Ｊ］．Ｃｅｌｌ，２０１０，１４２（３）：４５６－４６７．

［７］ＡｎｄｒａｄｅＪＭ，ＰｏｂｒｅＶ，ＡｒｒａｉａｎｏＣＭ．ＳｍａｌｌＲＮＡｍｏｄｕｌｅｓｃｏｎｆｅｒｄｉｆ
ｆｅｒｅｎｔｓｔａｂｉｌｉｔｉｅｓａｎｄｉｎｔｅｒａｃｔｄｉｆｆｅｒｅｎｔｌｙｗｉｔｈｍｕｌｔｉｐｌｅｔａｒｇｅｔｓ［Ｊ］．ＰＬｏＳ
Ｏｎｅ，２０１３，８（１）：ｅ５２８６６．

［８］ＣｈｅｎＪ，ＫａｄｌｕｂａｒＦＦ，ＣｈｅｎＪＺ．ＤＮＡｓｕｐｅｒｃｏｉｌｉｎｇｓｕｐｐｒｅｓｓｅｓｒｅａｌｔｉｍｅ
ＰＣＲ：ａｎｅｗａｐｐｒｏａｃｈｔｏｔｈｅｑｕａｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤＮＡｄａｍａｇｅ
ａｎｄｒｅｐａｉｒ［Ｊ］．ＮｕｃｌｅｉｃＡｃｉｄｓＲｅｓ，２００７，３５（４）：１３７７－１３８８．

［９］ＰａｓｓｏｓＪＦ，ＳａｒｅｔｚｋｉＧ，ＡｈｍｅｄＳ，ｅｔａｌ．Ｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌｄｙｓｆｕｎｃｔｉｏｎ
ａｃｃｏｕｎｔｓｆｏｒｔｈｅｓｔｏｃｈａｓｔｉｃｈｅｔｅｒｏｇｅｎｅｉｔｙｉｎｔｅｌｏｍｅｒｅｄｅｐｅｎｄｅｎｔｓｅｎｅｓ
ｃｅｎｃｅ［Ｊ］．ＰＬｏＳＢｉｏｌ，２００７，５（５）：ｅ１１０．

［１０］ＳａｎｔｏｓＪＨ，ＭｅｙｅｒＪＮ，ＭａｎｄａｖｉｌｌｉＢＳ，ｅｔａｌ．ＱｕａｎｔｉｔａｔｉｖｅＰＣＲｂａｓｅｄ
ｍｅａｓｕｒｅｍｅｎｔｏｆｎｕｃｌｅａｒａｎｄｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤＮＡｄａｍａｇｅａｎｄｒｅｐａｉｒｉｎ
ｍａｍｍａｌｉａｎｃｅｌｌｓ［Ｊ］．ＭｅｔｈｏｄｓＭｏｌＢｉｏｌ，２００６，３１４：１８３－１９９．

［１１］ＷｉｓｅｍａｎＡ，ＡｔｔａｒｄｉＧ．Ｒｅｖｅｒｓｉｂｌｅｔｅｎｆｏｄｒｅｄｕｃｔｉｏｎｉｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌ
ＤＮＡｃｏｎｔｅｎｔｏｆｈｕｍａｎｃｅｌｌｓｔｒｅａｔｅｄｗｉｔｈｅｔｈｉｄｉｕｍｂｒｏｍｉｄｅ［Ｊ］．Ｍｏｌ
ＧｅｎＧｅｎｅｔ，１９７８，１６７（１）：５１－６３．

［１２］ＦｌｏｙｄＲＡ，ＷａｔｓｏｎＪＪ，ＨａｒｒｉｓＪ，ｅｔａｌ．Ｆｏｒｍａｔｉｏｎｏｆ８ｈｙｄｒｏｘｙｄｅｏｘ
ｙｇｕａｎｏｓｉｎｅ，ｈｙｄｒｏｘｙｌｆｒｅｅｒａｄｉｃａｌａｄｄｕｃｔｏｆＤＮＡｉｎｇｒａｎｕｌｏｃｙｔｅｓ
ｅｘｐｏｓｅｄｔｏｔｈｅｔｕｍｏｒｐｒｏｍｏｔｅｒ，ｔｅｔｒａｄｅｃａｎｏｙｌｐｈｏｒｂｏｌａｃｅｔａｔｅ［Ｊ］．
ＢｉｏｃｈｅｍＢｉｏｐｈｙｓＲｅｓＣｏｍｍｕｎ，１９８６，１３７（２）：８４１－８４６．

［１３］ＤａｓＳＫ，ＢｈｕｔｉａＳＫ，ＳｏｋｈｉＵＫ，ｅｔａｌ．Ｈｕｍａｎｐｏｌｙｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｈｏｓ
ｐｈｏｒｙｌａｓｅ（ｈＰＮＰａｓｅ（ｏｌｄ３５））：ａｎｅｖｏｌｕｔｉｏｎａｒｙｃｏｎｓｅｒｖｅｄｇｅｎｅｗｉｔｈ
ａｎｅｘｐａｎｄｉｎｇｒｅｐｅｒｔｏｉｒｅｏｆＲＮＡｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎｆｕｎｃｔｉｏｎｓ［Ｊ］．Ｏｎｃｏｇｅｎｅ，
２０１１，３０（１５）：１７３３－１７４３．

［１４］ＴｅｍｐｅｒｌｅｙＲＪ，ＳｅｎｅｃａＳＨ，ＴｏｎｓｋａＫ，ｅｔａｌ．Ｉｎｖｅｓｔｉｇａｔｉｏｎｏｆａｐａｔｈ
ｏｇｅｎｉｃｍｔＤＮＡｍｉｃｒｏｄｅｌｅｔｉｏｎｒｅｖｅａｌｓａｔｒａｎｓｌａｔｉｏｎｄｅｐｅｎｄｅｎｔｄｅａｄｅｎｙ
ｌａｔｉｏｎｄｅｃａｙｐａｔｈｗａｙｉｎｈｕｍａｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａ［Ｊ］．ＨｕｍＭｏｌＧｅｎｅｔ，
２００３，１２（１８）：２３４１－２３４８．

［１５］ＮａｇａｉｋｅＴ，ＳｕｚｕｋｉＴ，ＫａｔｏｈＴ，ｅｔａｌ．ＨｕｍａｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌｍＲＮＡｓ
ａｒｅｓｔａｂｉｌｉｚｅｄｗｉｔｈｐｏｌｙａｄｅｎｙｌａｔｉｏｎｒｅｇｕｌａｔｅｄｂｙｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｓｐｅｃｉｆｉｃ
ｐｏｌｙ（Ａ）ｐｏｌｙｍｅｒａｓｅａｎｄｐｏｌｙｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｈｏｓｐｈｏｒｙｌａｓｅ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌ
Ｃｈｅｍ，２００５，２８０（２０）：１９７２１－１９７２７．

［１６］ＷａｎｇＤＤ，ＳｈｕＺ，ＬｉｅｓｅｒＳＡ，ｅｔａｌ．ＨｕｍａｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＳＵＶ３
ａｎｄｐｏｌｙｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｈｏｓｐｈｏｒｙｌａｓｅｆｏｒｍａ３３０ｋＤａｈｅｔｅｒｏｐｅｎｔａｍｅｒｔｏ
ｃｏｏｐｅｒａｔｉｖｅｌｙｄｅｇｒａｄｅｄｏｕｂｌｅｓｔｒａｎｄｅｄＲＮＡｗｉｔｈａ３′ｔｏ５′ｄｉｒｅｃｔｉｏｎ
ａｌｉｔｙ［Ｊ］．ＪＢｉｏｌＣｈｅｍ，２００９，２８４（３１）：２０８１２－２０８２１．

［１７］ＭｏｒｅｔｔｉＦ，ＴｈｅｒｍａｎｎＲ，ＨｅｎｔｚｅＭＷ．Ｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆｔｒａｎｓｌａｔｉｏｎａｌ
ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｂｙｍｉＲ２ｆｒｏｍｓｉｔｅｓｉｎｔｈｅ５′ｕｎｔｒａｎｓｌａｔｅｄｒｅｇｉｏｎｏｒｔｈｅ
ｏｐｅｎｒｅａｄｉｎｇｆｒａｍｅ［Ｊ］．ＲＮＡ，２０１０，１６（１２）：２４９３－２５０２．

［１８］ＫｒｅｎＢＴ，ＷｏｎｇＰＹ，ＳａｒｖｅｒＡ，ｅｔａｌ．ＭｉｃｒｏＲＮＡｓｉｄｅｎｔｉｆｉｅｄｉｎｈｉｇｈ
ｌｙｐｕｒｉｆｉｅｄｌｉｖｅｒｄｅｒｉｖｅｄｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｍａｙｐｌａｙａｒｏｌｅｉｎａｐｏｐｔｏｓｉｓ
［Ｊ］．ＲＮＡＢｉｏｌ，２００９，６（１）：６５－７２．

［１９］ＢｉａｎＺ，ＬｉＬＭ，ＴａｎｇＲ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆｍｏｕｓｅｌｉｖｅｒｍｉｔｏ
ｃｈｏｎｄｒｉａａｓｓｏｃｉａｔｅｄｍｉＲＮＡｓａｎｄｔｈｅｉｒｐｏｔｅｎｔｉａｌｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｓ
［Ｊ］．ＣｅｌｌＲｅｓ，２０１０，２０（９）：１０７６－１０７８．

［２０］ＢａｒｒｅｙＥ，ＳａｉｎｔＡｕｒｅｔＧ，ＢｏｎｎａｍｙＢ，ｅｔａｌ．ＰｒｅｍｉｃｒｏＲＮＡａｎｄｍａ
ｔｕｒｅｍｉｃｒｏＲＮＡｉｎｈｕｍａｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯｎｅ，２０１１，６（５）：
ｅ２０２２０．

［２１］ＢａｎｄｉｅｒａＳ，ＲｕｂｅｒｇＳ，ＧｉｒａｒｄＭ，ｅｔａｌ．ＮｕｃｌｅａｒｏｕｔｓｏｕｒｃｉｎｇｏｆＲＮＡ
ｉｎｔｅｒｆｅｒｅｎｃｅｃｏｍｐｏｎｅｎｔｓｔｏｈｕｍａｎｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａ［Ｊ］．ＰＬｏＳＯｎｅ，
２０１１，６（６）：ｅ２０７４６．
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