
低温下分离脊髓腰段制成匀浆，并依次进行总 ＲＮＡ提取、纯化、体外转录合成 ｃＲＮＡ探针、生物素标记、
ＣｈｉｃｋｅｎＧｅｎｏｍｅ４３０２．０ａｒｒａｙ基因芯片杂交、扫描杂交信号、最后进行芯片数据处理和生物信息学分析。
以差异倍数大于２或小于－２有统计学意义（Ｐ＜０．０５）。结果　基因芯片结果显示，与对照组相比，ＴＯＣＰ
组有７４８个基因差异表达，根据ＰＭＳＦ的特点，在这些差异表达基因中选择与ＰＭＳＦ干预组比较无显著差
异的基因５２０个，包括上调基因２０５个和下调基因３１５个；其中差异表达在３倍以上基因有３６个，上调基
因１３个和下调基因２３个；主要包括神经递质传递、细胞骨架、细胞凋亡等相关功能蛋白基因。结论　
ＴＯＣＰ暴露鸡脊髓基因表达谱中有５２０个基因与ＯＰＩＤＮ相关，其中有３６个基因与ＯＰＩＤＮ关系比较密切，
值得进一步探讨其与ＯＰＩＤＮ发病机制的关系。

通讯作者：朴丰源，Ｅｍａｉｌ：ｐｉａｏｆｙ＿ｄｙ＠ｙａｈｏｏ．ｃｏｍ．ｃｎ

Ｔ２．５２　长江三角洲流域百菌清水生生物基准

周军英１，王香兰２，梁　霞３，王　蕾１，葛　峰１，孙红英３，单正军１

（１．环境保护部南京环境科学研究所，江苏 南京 ２１００４２；２．江苏衡谱分析检测技术有限公司，
江苏 南京 ２１００７７；３．南京师范大学 生命科学学院，江苏 南京 ２１００２３）

　　摘要：水生生物基准是制订水质标准的基础和科学依据，而水质标准是实施水环境管理的重要依据。
我国是农药生产和使用大国，农药生产过程中的点源排放和农药使用过程中的面源排放势必会对水环境产

生不利影响。但我国农药水生生物基准的研究基本处于空白。长江三角洲流域水系发达，水生生物种类繁

多。更重要的是，长江三角洲流域是我国农药生产企业最为集中的地区，也是我国农药使用量最大的地区之

一。百菌清是一种非内吸性广谱杀菌剂，对水生生物毒性非常高，属于高风险农药品种，在长江三角洲流域

广泛使用。本研究开展长江三角洲流域百菌清水生生物基准研究，旨在为百菌清的风险评价和我国农药水

质标准的制订提供科学依据。研究选择长江三角洲流域１４种代表性水生生物大乳头水螅、中华圆田螺、狭
萝卜螺、大型蟤、长江华溪蟹、中华绒鳌蟹、日本沼虾、银鲫、黄颡鱼华大蟾蜍、泽陆蛙、蛋白核小球藻、浮萍、紫

萍，分别开展急性毒性和慢性毒性试验，得到百菌清对上述生物的毒性终点值。然后分别采用评价因子法、

物种敏感度分布法和毒性百分数排序法三种方法推导长江三角洲流域百菌清水生生物基准值。结果显示，

评价因子法、物种敏感度分布法和毒性百分数排序法得出的急性基准值分别是０．０６５，０．９４和０．４８μｇ·
Ｌ－１，慢性基准值分别是０．００７，０．１０和０．１０μｇ·Ｌ－１。比较了三种方法得出的基准值之间的差异并分析了
产生差别的原因，同时将得到的基准值与加拿大百菌清基准值进行了比较。研究结果将为我国农药水质标

准的修订及农药水生生态风险评价提供科学依据。

关键词：百菌清；水生生物；基准

Ｅｍａｉｌ：ｚｈｊｙｎｉｅｓ＠１６３．ｃｏｍ

Ｔ２．５３　２０１２年深圳市宝安区公共场所集中空调通风系统卫生学现况分析

刘庆成，郭永乐，孙　健，刘恩泽，邱　邁，余家麟，梁卓凡，曾艳萍，孙群露
（深圳市宝安区疾病预防控制中心，广东 深圳 ５１８０１０）

　　 摘要：目的　调查分析深圳市宝安区医院、商场及宾馆集中空调通风系统的卫生学现况，为进行有效
的卫生监管提供依据，预防和控制因集中空调通风系统污染而引起的呼吸道传染病的传播和流行。方法　
于２０１２年随机抽取深圳市宝安区有集中空调通风系统的２家宾馆、２家商场及２家医院，对新风量、空调送
风中微生物指标（细菌总数、真菌总数和β溶血性链球菌）和可吸入颗粒物（ＰＭ１０）；风管内表面的微生物指
标（细菌总数、真菌总数和β溶血性链球菌）和积尘量以及冷却水和冷凝水中的嗜肺军团菌进行检测和评
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价，并且对６家单位集中空调的基本情况进行了的调查分析。结果　６家单位送风中细菌总数、真菌总数和
β溶血性链球菌、ＰＭ１０的合格率分别为６２．０％，７８．０％，１００．０％和３３．３％；６家单位风管内表面的积尘量
合格率为９１．７％，微生物合格率为１００％。６家单位冷却水军团菌的检出率为０，冷凝水嗜肺军团菌的检出
率为０。结论　深圳市宝安区公共场所集中空调通风系统存在一定程度的污染，应该加强空调系统的清洗
消毒及卫生管理，促进人群健康。

关键词：集中空调系统；公共场所；卫生学现况

Ｔ２．５４　亚慢性铝暴露大鼠脑ＲＡＲβ调节αＡＤＡＭ１０分泌酶的机制

胡佳丽，王林平，牛　侨
（山西医科大学公共卫生学院劳动卫生教研室，山西 太原 ０３０００１）

　　摘要：目的　经麦芽酚铝对大鼠亚慢性染毒，探讨铝是否通过ＲＡＲβ受体调节αＡＤＡＭ１０分泌酶的机
制。方法　健康雄性ＳＤ大鼠腹腔注射Ａｌ３＋０．４，０．８和１．２ｍｇ·ｋｇ－１·ｄ－１，连续５ｄ，休息２ｄ，共２月。处
死大鼠，取大脑皮质和海马分开保存于－８０℃。Ｗｅｓｔｅｒｎｂｌｏｔ法检测ＲＡＲβ受体和αＡＤＡＭ１０分泌酶的表
达。结果　铝可以使大鼠皮质和海马蛋白表达呈明显下降趋势，与对照相比差异有统计学意义（Ｐ＜０．０５）。
ＲＡＲβ受体受到铝影响而抑制表达，从而使大鼠皮质和海马 αＡＤＡＭ１０分泌酶表达呈下降趋势，与实验对
照相比差异均有统计学意义（Ｐ＜０．０５）。结论　铝的神经毒性可能是因为ＡＬ３＋抑制 ＲＡＲβ蛋白表达从而
进一步使在Ａβ溶解途径中起关键作用的αＡＤＡＭ１０分泌酶受到抑制有关。

Ｔ２．５５　壬基酚对秀丽隐杆线虫的生殖毒性

杨　栋，刘　冉，尹立红
（东南大学公共卫生学院环境医学工程教育部重点实验室，江苏 南京 ２１０００９）

　　摘要：目的　评价壬基酚（ＮＰ）对秀丽隐杆线虫的急性毒性和生殖毒性。方法　实验所用秀丽隐杆线
虫为雌雄同体野生株（Ｎ２），将同步化后的Ｌ４期线虫暴露在含有不同浓度ＮＰ（１００，１０和１ｍｇ·Ｌ

－１，１００，
１０和１μｇ·Ｌ－１、溶剂对照、空白对照）的ＯＰ５０琼脂培养基上，２４ｈ后在体视显微镜下计算线虫的ＬＣ５０；在同
样的暴露条件下，暴露结束后每条线虫单独一个培养皿，每隔１２ｈ后线虫转至新的培养皿，直至产卵结束，
体视显微镜下统计该线虫所产的总后代数目；线虫暴露后，获取线虫所产的一个后代，记下该时间点，观察该

后代产卵时间点，两时间点时间之差即为世代时间。结果　急性毒性实验结果显示，线虫存活数目在ＮＰ暴
露的各个剂量组与对照组之间均无统计学差异（Ｐ＞０．０５），提示在现有最高染毒剂量下秀丽隐杆线虫未表
现出急性毒性；生殖毒性试验结果显示，线虫的后代数目在各个剂量组之间无统计学差异（Ｐ＞０．０５），均数
在１３２～１６３个之间；线虫暴露的剂量组与空白对照组的世代时间相比较有统计学差异，最高剂量组与空白
组比较世代时间差小于３ｈ，由于最高剂量组的暴露水平远高于壬基酚的环境暴露水平，这一统计学差异未
体现出显著的生物学意义。结论　秀丽隐杆线虫暴露于 ＮＰ的 ＬＣ５０大于１００ｍｇ·Ｌ

－１，参考急性毒性染毒

数据推测ＮＰ对秀丽隐杆线虫的急性毒性属于低毒；此外，环境暴露水平的ＮＰ对秀丽隐杆线虫未显示显著
的生殖毒性评价ＮＰ的生殖毒性，尚不能表明对其有明显的生殖毒性。

关键词：壬基酚；生殖毒性；线虫
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