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摘　要　　为了研究解脂假丝酵母ＡＴＣＣ２０４０８菌株比生长速率和培养基中氨基酸成分对酵母ＲＮＡ累积的影响。采用分
批和连续培养的方法，解脂假丝酵母分别在发酵培养基、ＹＰＤ培养基、糖蜜培养基以及不含玉米浆的成纤维细胞培养基
（ＦＭ）中进行培养。结果表明，在分批培养的不同生长期，菌体细胞内ＲＮＡ累积量有明显区别；在对数生长期时，ＲＮＡ含量
达干重的１１８％（ｇＲＮＡ／ｇＤＣＷ）；稳定期时，ＲＮＡ含量仅为６９％。连续培养时，酵母ＲＮＡ比生长速率越大，酵母ＲＮＡ积
累量越高，当细胞比生长速率为０５ｈ－１时，ＲＮＡ含量可达１５６％，糖的转化率为４２８％。在不含玉米浆的ＦＭ培养基中加
入不同的氨基酸组分进行有氧分批培养时，添加混合氨基酸或蛋白胨组分均可提高酵母细胞ＲＮＡ的含量。本研究首次报
道了高比生长速率和混合氨基酸组分对解脂假丝酵母细胞 ＲＮＡ的积累具有明显的促进作用，而比生长速率对酵母 ＲＮＡ
的累积影响更大。
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·企业介绍·

弘惠医药有限公司

江苏弘惠医药有限公司创立于１９９８年，前身为江苏省医药公司新药代理部。公司立足于新品引进开发、自主生
产、网络化销售、国际贸易，成为集科、工、贸为一体的综合型医药企业。

在企业不断发展壮大的同时，公司始终没有忘记自身的社会责任，时刻不忘回馈社会。十数载来，弘惠医药肩负

“弘扬医药仁德，惠泽人类健康”这一崇高使命，本着仁者爱人，奉献社会的初衷，热衷于慈善事业，每年都通过省红十

字会向社会提供一些力所能及的捐助，救死扶伤，帮危济困，为需要的人们送去弘惠人的爱心和温暖。

公司下属的江苏诚创新药研发有限公司，拥有一支学成归国的药学博士领衔的专业齐全的研发队伍，长期致力

于化学药物、天然药物的研制以及经典中药方剂的深层次开发。同时充分利用优越的人力资源优势及区域中心地缘

优势，与中国药科大学、南京中医药大学、上海医药研究院、山东医药工业研究院以及香港浸会大学（ＨＫＢＵ）、美国国
立卫生研究院（ＮＩＨ）等境内外多家著名医药科研院所保持着长期良好的合作关系，迄今为止已建成了一座“没有围
墙的新药研发中心”，并逐渐成为推动弘惠医药持续发展的核心动力。

公司下属的神龙药业有限公司拥有大容量注射剂、小容量注射剂、片剂、胶囊、颗粒剂、原料等６种剂型，１００余种
中西药产品。目前所有的生产线已全部通过国家ＧＭＰ认证。

公司下属的海南诚星医药有限公司，始建于２００１年９月，至今已发展成集新药研发、药品营销于一体的现代高
科技民营企业。现已成为拓展企业经营渠道、不断推动弘惠发展的一支生力军。

弘惠人从加入团队之日起就牢固树立了“敢于竞争，合作共生”的经营理念，在竞争中求生存、促发展，使企业在

激烈的医药市场竞争中，能够从容应对，健康成长。公司目前拥有覆盖全国的销售网络。

在“真诚、业绩、服从、创新”的精神追求中，弘惠将以医改为契机，以科技为抓手，坚持走管理变革和科技创新之

路，瞄准世界高新技术产业前沿，把握国际医药卫生技术发展动态，利用自身的资源优势，建立健全医药产业系统，使

产品研发、生产和营销过程系统化、规范化、集约化，不断扩大企业规模，提高企业经济效益和科研能力，把自己打造

成具国际竞争力的技术创新型医药企业，早日实现“弘惠专利药，走遍全世界”的宏图伟愿。
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