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ＮＧＸ６基因两转录本在不同分期结直肠癌中的表达
及与癌胚抗原的关系
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［摘要］　目的：探讨 ＮＧＸ６ｍＲＮＡ两种转录本 ＮＧＸ６Ｓ和 ＮＧＸ６Ｌ在结直肠癌中的表达及功能。方

法：采用原位杂交法检测 ＮＧＸ６Ｌ和 ＮＧＸ６Ｓ在不同分期结直肠癌癌组织及其配对正常组织中的表达特
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征，并分析其与血清癌胚抗原（ＣＥＡ）的相关性。结果：在结直肠癌组织中短转录本 ＮＧＸ６Ｓ的表达明显

高于长转录本 ＮＧＸ６Ｌ（Ｐ＝０．００８）。ＮＧＸ６Ｓ和 ＮＧＸ６Ｌ在不同分期结直肠癌癌组织中的表达差异均无

统计学意义（Ｐ＞０．０５）。ＮＧＸ６Ｓ在 ＤｕｋｅＡ，Ｂ和 Ｃ三期结直肠癌组织中的表达与其在配对正常组织的

表达差异无统计学意义（Ｐ＞０．０５），在有远处转移的 ＤｕｋｅＤ期结直肠癌组织中的表达低于配对正常组

织（Ｐ＝０．０３３）。ＮＧＸ６Ｌ在 ＤｕｋｅＡ，Ｂ，Ｃ和 Ｄ期结直肠癌组织中的表达与配对正常组织差别无统计学

意义（Ｐ＞０．０５）。结直肠癌中 ＮＧＸ６Ｓ，ＮＧＸ６Ｌ的表达与血清 ＣＥＡ浓度无相关性。结论：在结直肠癌中

ＮＧＸ６基因发挥抑瘤功能的主要形式是短转录本 ＮＧＸ６Ｓ，其表达下调可能与结直肠癌的远处转移相关。

［关键词］　 结直肠癌；　ＮＧＸ６基因；　转录本；　癌胚抗原
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Ｆｉｇ．１　ＴｈｒｅｅｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅ．ＮＧＸ６１ａｎｄＮＧＸ６２ｔｒａｎｓｌａｔｅｔｈｅｓａｍｅｐｒｏｔｅｉｎｗｈｉｃｈｃｏｎｔａｉｎｅｄ４７２ａｍｉｎｏａｃｉｄｓ，ｗｈｉｃｈｗｅｒｅ

ｎａｍｅｄａｓＮＧＸ６Ｌ．ＮＧＸ６３ｔｒａｎｓｌａｔｅｓａｎｏｔｈｅｒｐｒｏｔｅｉｎｃｏｎｔａｉｎｉｎｇ３３８ａｍｉｎｏａｃｉｄｓ，ａｎｄｎａｍｅｄａｓＮＧＸ６Ｓ．

２０４



Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒａｎｄｔｈｅｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｗｉｔｈｃａｒｃｉｎｏｅｍｂｒｙｏｎｉｃａｎｔｉｇｅｎ　ＳＵＺｈｅｎｇ，ｅｔａｌ．

　　Ｇｅｎｅｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎａｌｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｉｓａｎｉｍｐｏｒｔａｎｔ

ｆａｃｔｏｒｔｈａｔａｆｆｅｃｔｓｉｔｓｆｕｎｃｔｉｏｎｓ．Ｏｎｅｇｅｎｅｃｏｕｌｄｐｒｏ

ｄｕｃｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｔｈｒｏｕｇｈｄｉｆｆｅｒｅｎｔｓｐｌｉｃｉｎｇ

ｗａｙｓ．Ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｈａｖｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｆｕｎｃｔｉｏｎｓ，

ｓｏ ｓｉｎｇｌｅ ｇｅｎｅ ｆｕｎｃｔｉｏｎｓ ｐｒｅｓｅｎｔｄｉｖｅｒｓｉｆｉｃａｔｉｏｎ．

Ｔｈｅｎ，ｗｈａｔｆｕｎｃｔｉｏｎｓｄｏｔｈｅ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６

ｇｅｎｅｐｅｒｆｏｒｍｉｎｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ？Ｉｎｔｈｉｓｓｔｕｄｙ，

ｉｎｓｉｔｕｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎｗａｓｕｓｅｄｔｏｄｅｔｅｃｔｔｈｅｅｘｐｒｅｓ

ｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６Ｓ ａｎｄ ＮＧＸ６Ｌ ｉｎ ｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌ

ｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓａｎｄｔｈｅｐａｉｒｅｄｎｏｒｍａｌｔｉｓｓｕｅｓ．Ｂｙｄｅ

ｆｉｎｉｎｇｔｈｅｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓｏｆ２ＮＧＸ６ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｉｎ

ｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ，ａｎｄａｎａｌｙｚｉｎｇｔｈｅｒｅｌｅｖａｎｃｅｏｆ

ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｗｉｔｈｃａｒｃｉｎｏｅｍｂｒｙｏｎｉｃａｎｔｉｇｅｎ（ＣＥＡ），

ｗｅｐｒｏｖｉｄｅｄ ｅｘｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｂａｓｉｓｆｏｒｆｕｎｃｔｉｏｎ ａｎｄ

ｍｅｃｈａｎｉｓｍｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅ．

１　ＭＡＴＥＲＩＡＬＳＡＮＤＭＥＴＨＯＤＳ

１．１　Ｍａｔｅｒｉａｌｓ

１．１．１　Ｔｉｓｓｕｅｓｅｃｔｉｏｎｓ

Ｏｎｅｈｕｎｄｒｅｄｃａｓｅｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｐａｒａｆｆｉｎ

ｂｌｏｃｋｓｆｒｏｍ Ｊｕｎｅ２００６ｔｏＭａｒｃｈ２００９ｗｅｒｅｏｂ

ｔａｉｎｅｄｆｒｏｍＴｈｉｒｄＸｉａｎｇｙａＨｏｓｐｉｔａｌｏｆＣｅｎｔｒａｌＳｏｕｔｈ

Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，ａｎｄｓｔａｇｅｄａｃｃｏｒｄｉｎｇｔｏｔｈｅＤｕｋｅｓｓｔａｇｅ

ｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．Ｔｈｅｙｃｏｎｓｉｓｔｅｄｏｆ１２ＤｕｋｅＡ

ｓｔａｇｅ，４２ＤｕｋｅＢｓｔａｇｅ，２２ＤｕｋｅＣｓｔａｇｅ，ａｎｄ２４

ＤｕｋｅＤ ｓｔａｇｅ．Ｆｏｒｅａｃｈｃａｓｅ，ｔｈｅｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓ

ａｎｄｐａｉｒｅｄｎｏｒｍａｌｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｔｉｓｓｕｅｓ（ｎｏｒｍａｌｔｉｓｓｕｅ

ｍｏｒｅｔｈａｎ５ ｃｍ ａｗａｙｆｒｏｍ ｃａｎｅｒｔｉｓｓｕｅ） ｗｅｒｅ

ｔａｋｅｎ．Ｔｈｅｐａｒａｆｆｉｎｂｌｏｃｋｓｗｅｒｅｐｌａｃｅｄｏｎｔｈｅｉｃｅ

ｂｏｘｃｏｏｌｉｎｇｆｏｒ３０ｍｉｎｂｅｆｏｒｅｓｌｉｃｉｎｇ，ａｎｄｋｅｐｔｕｎ

ｄｅｒ４℃ ｆｏｒｆｕｔｕｒｅｕｓｅ．

１．１．２　Ｄｅｓｉｇｎｏｆｏｌｉｇｏｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｒｏｂｅｓ

Ｔｈｅ８１９１０１７ｂｐｏｆＮＧＸ６Ｓａｎｄｔｈｅ８１９

１４１９ｂｐ ｏｆ ＮＧＸ６Ｌ ｗｅｒｅ ｓｐｅｃｉｆｉｃ ｓｅｑｕｅｎｃｅｓ

ｔｈｒｏｕｇｈｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓｐｒｅｄｉｃｔｉｏｎ．Ｔｈｅｓｐｅｃｉｆｉｃｓｅ

ｑｕｅｎｃｅｒｅｇｉｏｎｓｏｆｔｈｅｂｏｔｈｗｅｒｅｓｅｌｅｃｔｅｄｔｏｄｅｓｉｇｎ

ａｎｄｓｙｎｔｈｅｓｉｚｅｔｈｅｏｌｉｇｏｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｒｏｂｅｓｏｆＮＧＸ６Ｓ

ａｎｄＮＧＸ６Ｌ．Ｔｈｅｇｅｎｅｓｅｑｕｅｃｅｓｏｆｍｉｘｅｄｐｒｏｂｅｓ

ｏｆＮＧＸ６ＳｗｅｒｅＴＴＡＴＣＡＣＴＧＧＧＴＧＣＴＴＧＴＧＣＡＴＧ

ＧＴＧＧＴＧＧＧＴＣＡＣ，ＴＣＣＧＡＧＧＧＴＴＴＧＧＧＡＡＴＧＴＣＴＧ

ＴＧＣＣＴＴＣＡＣＴＧＴＧ，ａｎｄＴＧＣＡＴＡＧＡＴＡＡＴＧＧＴＣＡＴ

ＴＴＴＴＧＴＡＡＧＡＣＡＣＡＴＴＧ．ａｎｄｔｈｏｓｅｏｆｍｉｘｅｄｐｒｏｂｅｓ

ｏｆＮＧＸ６ＬｗｅｒｅＡＴＣＡＴＧＧＡＣＴＡＣＧＡＴＧＴＧＣＴＧＣＧＡ

ＴＴＣＴＧＴＧＡＴＴＴ，ＣＡＣＴＧＣＴＡＣＣＣＡＣＣＣＡＣＧＴＧＧＣＧＣ

ＣＧＣＴＧＧＣＴＴＴＴ，ａｎｄＡＡＣＴＡＣＴＴＣＴＡＣＡＴＴＣＡＣＡＧ

ＣＡＴＴＴＧＧＣＡＴＡＴＧＣＴ．

１．１．３　Ｍａｉｎｒｅａｇｅｎｔｓ

ＮＧＸ６ＬａｎｄＮＧＸ６Ｓｉｎｓｉｔｕｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎｄｅ

ｔｅｃｔｉｏｎｋｉｔ（ｐｒｏｖｉｄｅｄｂｙＷｕｈａｎＢｏｓｔｅｒＢｉｏｌｏｇｉｃａｌＥｎ

ｇｉｎｅｅｒｉｎｇＣｏ．，Ｌｔｄ．），ｉｎｃｌｕｄｉｎｇ：ｐｅｐｓｉｎ（×１０），

ｐｒｅｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎｓｏｌｕｔｉｏｎ，ＮＧＸ６ＬａｎｄＮＧＸ６Ｓ

ｏｌｉｇｏｎｕｃｌｅｏｔｉｄｅｐｒｏｂｅｓｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎｓｏｌｕｔｉｏｎ，ｂｌｏｃ

ｋｉｎｇ ｓｏｌｕｔｉｏｎ， ｂｉｏｔｉｎｙｌａｔｅｄ ｍｏｕｓｅ ａｎｔｉｄｉｇｏｘｉｎ，

ＳＡＢＣＰＯＤ，ａｎｄｂｉｏｔｉｎｙｌａｔｅｄｐｅｒｏｘｉｄａｓｅ．

１．２　Ｍｅｔｈｏｄｓ

１．２．１　Ｉｎｓｉｔｕｈｙｂｒｉｄｉｚａｔｉｏｎ

Ｔｉｓｓｕｅｓｅｃｔｉｏｎｓｗｅｒｅｄｅｐａｒａｆｆｉｎｉｚｅｄ，ｒｅｈｙｄｒａｔｅｄ，

ｄｅｐｒｏｔｅｉｎａｔｅｄ， ａｎｄ ｆｉｘｅｄ ｗｉｔｈ ｐａｒａｆｏｒｍａｌｄｅｈｙｄｅ．

Ｔｈｅｎｔｈｅｓｅｃｔｉｏｎｓｗｅｒｅｈｙｂｒｉｄｉｚｅｄｗｉｔｈｐｒｅｈｙｂｒｉ

ｄｉｚａｔｉｏｎｆｏｒ２ｈａｔ４２℃ ａｎｄｍｉｘｅｄｐｒｏｂｅｓｏｆＮＧＸ６

ａｔ４２℃ ｏｖｅｒｎｉｇｈｔ．ＦｏｌｌｏｗｉｎｇｔｈｅＳＳＣ ｗａｓｈｉｎｇ，

ａｎｄｔｈｅｅｇｇｗｈｉｔｅｍｉｌｋａｎｄｃａｌｆｓｅｒｕｍ ｂｌｏｃｋｉｎｇ，

ｂｉｏｔｉｎｙｌａｔｅｄ ｍｏｕｓｅ ａｎｔｉｄｉｇｏｘｉｎ ａｎｄ ＳＡＢＣ ｗｅｒｅ

ｄｒｉｐｐｅｄｓｕｂｓｅｑｕｅｎｔｌｙ．ＴｈｅｎｗａｓｈｅｄｗｉｔｈＰＢＣ，ｄｙｅｄ

ｂｙＤＡＢｆｏｒ２３ｍｉｎ，ｒｅｄｙｅｄｗｉｔｈｈｅｍａｔｏｘｙｌｉｎｆｏｒ

６０ｓ，ａｎｄｓｅａｌｅｄ，ｔｈｅｓｌｉｄｅｓｗｅｒｅｏｂｓｅｒｖｅｄｕｎｄｅｒａ

ｍｉｃｒｏｓｃｏｐｅ．

１．２．２　Ｃｒｉｔｅｒｉｏｎｏｆｓｔａｉｎｉｎｇｄｅｇｒｅｅ

Ａｃｃｏｒｄｉｎｇｔｏｔｈｅｐｏｓｉｔｉｏｎｉｎｇａｎｄｓｔａｉｎｉｎｇｄｅｇｒｅｅ

ｏｆ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６ｉｎｔｈｅｃｙｔｏｐｌａｓｍ，ｔｈｅｅｘ

ｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｇｅｎｅｉｎｄｉｆｆｅｒｅｎｔＤｕｋｅｓｔａｇｅｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌ

ｃａｎｃｅｒｗａｓｉｄｅｎｔｉｆｉｅｄ．Ｔｈｅｄｅｔｅｒｍｉｎａｔｉｏｎｓｔａｎｄａｒｄ

ｒｅｆｅｒｒｅｄｔｏｔｈｅｌｉｔｅｒａｔｕｒｅ［７］．（１）Ｉｎｔｅｎｓｉｔｙｓｃｏｒｅ

ｗａｓａｐｐｌｉｅｄａｓｆｏｌｌｏｗ：ｎｏｒｅａｃｔｉｏｎ（ｓｃｏｒｅ０）；ｌｉｇｈｔ

ｂｒｏｗｎｃｅｌｌｓ，ｗｅａｋｉｎｔｅｎｓｉｔｙ（ｓｃｏｒｅ１）；ｃｅｌｌｓｔａｉ

ｎｉｎｇｉｎｔｏｂｒｏｗｎ，ｍｏｄｅｒａｔｅＩｎｔｅｎｓｉｔｙ（ｓｃｏｒｅ２）；

ｃｅｌｌｐｒｅｓｅｎｔｉｎｇｂｒｏｗｎ，ｓｔｒｏｎｇｉｍｍｕｎｏｓｔａｉｎｉｎｇ（ｓｃｏｒｅ

３）．（２）Ｓｃｏｒｅｏｆｔｈｅｐｏｓｉｔｉｖｅｃｅｌｌｓ：ｔｈｅｎｕｍｂｅｒ

ｏｆｐｏｓｉｔｉｖｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｃｅｌｌｓ＜５％ （ｓｃｏｒｅ０）；
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中南大学学报（医学版），２０１０，３５（５）　　ｈｔｔｐ：／／ｘｂｙｘ．ｘｙｓｍ．ｎｅｔ

ｔｈｅｎｕｍｂｅｒｏｆｐｏｓｉｔｉｖｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｃｅｌｌｓｗａｓ５％

２５％ （ｓｃｏｒｅ１）；ｔｈｅｎｕｍｂｅｒｏｆｐｏｓｉｔｉｖｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

ｃｅｌｌｓｗａｓ２５％５０％ （ｓｃｏｒｅ２）；ｔｈｅｎｕｍｂｅｒｏｆ

ｐｏｓｉｔｉｖｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｃｅｌｌｓｗａｓｍｏｒｅｔｈａｎ５０％

（ｓｃｏｒｅ３）．Ｔｈｅｆｉｎａｌｓｃｏｒｅｗａｓｔｈｅｐｒｏｄｕｃｔｏｆｔｈｅ

ｓｃｏｒｅｓｏｂｔａｉｎｅｄｆｒｏｍ ｔｈｅａｂｏｖｅ２ｃｒｉｔｅｒｉａ．Ｔｈｅｒｅ

ｓｕｌｔｓｏｆｐａｔｈｏｌｏｇｉｃａｌａｎａｌｙｓｉｓｗｅｒｅａｐｐｒｏｖｅｄｂｙ２ｐａ

ｔｈｏｌｏｇｉｓｔｓ．

１．３　Ｓｔａｔｉｓｔｉｃａｌａｎａｌｙｓｉｓ

Ｔｈｅｓｔａｔｉｓｔｉｃａｌａｎａｌｙｓｉｓｗａｓｃａｒｒｉｅｄｏｕｔｗｉｔｈｔｈｅ

ｓｔａｔｉｓｔｉｃａｌｐａｃｋａｇｅＳＰＳＳ１３．０．Ｐａｉｒｅｄｔｔｅｓｔｗａｓ

ａｄｏｐｔｅｄ ｆｏｒｔｈｅ ｐａｉｒｅｄ ｍｅａｓｕｒｅｍｅｎｔｄａｔａ， ａｎｄ

２ｓａｍｐｌｅｔｔｅｓｔｗａｓａｄｏｐｔｅｄｆｏｒｔｈｅ２ｉｎｄｅｐｅｎｄｅｎｔ

ｇｒｏｕｐ ｄｅｓｉｇｎ，Ｆｏｒｍｕｌｔｉｐｌｅｓａｍｐｌｅｓ，ａｎａｌｙｓｉｓｏｆ

ｖａｒｉａｎｃｅｗａｓｕｓｅｄ；ａｎｄｆｏｒｎｏｎｎｏｒｍａｌｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎ

ｍｅａｓｕｒｅｍｅｎｔｄａｔａ，ｎｏｎｐａｒａｍｅｔｒｉｃｔｅｓｔｗａｓａｄｏｐｔｅｄ．

Ｆｏｒｔｈｅ ｅｎｕｍｅｒａｔｉｏｎ ｄａｔａ， ｃｈｉｓｑｕａｒｅ ｔｅｓｔｗａｓ

ａｄｏｐｔｅｄ；ａｎｄｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｔｅｓｔｗａｓａｄｏｐｔｅｄｆｏｒｔｈｅ
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ｔｒａｎｓｌａｔｅｄｔｈｅｓａｍｅｋｉｎｄｏｆｐｒｏｔｅｉｎ，ｃａｌｌｅｄＮＧＸ６
Ｌ；ｗｈｉｌｅＮＧＸ６３ｔｒａｎｓｌａｔｅｄａｎｏｔｈｅｒｋｉｎｄｏｆｐｒｏ
ｔｅｉｎ，ｃａｌｌｅｄＮＧＸ６Ｓ．Ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆｇｅｎｅ
ｍａｙｈａｖｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｓ；ｆｏｒｉｎｓｔａｎｃｅ，
ｔｕｍｏｒｓｕｐｐｒｅｓｓｏｒｇｅｎｅＡＴＢＦ１（ＡＴｍｏｔｉｆｂｉｎｄｉｎｇ
ｆａｃｔｏｒ１），ａｎαｆｅｔｏｐｒｏｔｅｉｎ（ＡＦＰ）ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎ
ｒｅｇｕｌａｔｉｎｇｆａｃｔｏｒ，ｈａｓ２ｋｉｎｄｓｏｆｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓ：ＡＴ
ＢＦ１ＡａｎｄＡＴＢＦ１Ｂ．Ｔｈｅｓｅ２ｋｉｎｄｓｏｆｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓ
ｈａｖｅｏｐｐｏｓｉｔｅｅｆｆｅｃｔｏｎｔｈｅｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆＡＦＰｅｘｐｒｅｓ
ｓｉｏｎ；ｔｈｅＡＴＢＦ１Ａｈａｓｔｕｍｏｒｉｎｈｉｂｉｔｉｏｎｆｕｎｃｔｉｏｎｓ，
ａｎｄＡＴＢＦ１Ｂｃａｎｐｒｏｍｏｔｅｔｈｅｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｐｒｏｌｉｆｅｒａ

ｔｉｏｎ［８］．Ａｍｏｎｇｔｈｅ３ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＲＡＳＳＦ１ｇｅｎｅ，
ＲＡＳＳＦ１Ａ ｈａｓ ｔｈｅ ｔｕｍｏｒｓｕｐｐｒｅｓｓｉｏｎ ｆｕｎｃｔｉｏｎ，
ｗｈｉｌｅ ｔｈｅ ｏｔｈｅｒ ２ ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓ ＲＡＳＳＦ１Ｂ ａｎｄ
ＲＡＳＳＦ１Ｃａｒｅｅｘｐｒｅｓｓｅｄｕｂｉｑｕｉｔｏｕｓｌｙ［９１０］．Ｄｉｆｆｅ
ｒｅｎｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆｇｅｎｅｓａｓｈＡＳＩＰ，ＦＨＩＴａｎｄＷＴ１
ｈａｖｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｆｕｎｃｔｉｏｎｓｉｎｔｈｅｔｕｍｏｒ［１１１５］．
Ｂｕｔｈｏｗａｒｅｔｈｅｆｕｎｃｔｉｏｎｓｏｆ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６
ｇｅｎｅｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ？

Ｉｎｔｈｉｓｓｔｕｄｙ，ｗｅｆｉｒｓｔｌｙａｎａｌｙｚｅｄｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ
ｐａｔｔｅｒｎｏｆ２ ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６：ＮＧＸ６Ｓａｎｄ
ＮＧＸ６Ｌｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓａｎｄｐａｉｒｅｄｎｏｒ
ｍａｌｔｉｓｓｕｅｓｏｆｄｉｆｆｅｒｅｎｔｓｔａｇｅｓ，ａｎｄｄｉｓｃｏｖｅｒｅｄｔｈａｔ
ｔｈｅｓｈｏｒｔｔｒａｎｓｃｒｉｐｔＮＧＸ６Ｓｗａｓｔｈｅｍａｉｎｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ
ｆｏｒｍｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｉｎｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ；ａｎｄ
ｔｈｅｒｅｗａｓｎｏｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｔｄｉｆｆｅｒｅｎｃｅｏｆｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ
ＮＧＸ６Ｓｉｎｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓｏｆｄｉｆｆｅｒｅｎｔ
ｓｔａｇｅｓ，ａｎｄｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６Ｌｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌ
ｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓｏｆｄｉｆｆｅｒｅｎｔｓｔａｇｅｓｗａｓａｌｓｏｎｏｔｄｉｆｆｅ
ｒｅｎｔ；ａｎｄｔｈｅｒｅｗａｓｎｏｄｉｆｆｅｒｅｎｃｅｏｆｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ
ＮＧＸ６ＳｉｎｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓｏｆＤｕｋｅＡ，
ＢａｎｄＣｓｔａｇｅｓ，ｃｏｍｐａｉｒｅｄｗｉｔｈｔｈｅｐａｉｒｅｄｎｏｒｍａｌ
ｔｉｓｓｕｅｓ，ｗｈｉｌｅｔｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６Ｓｉｎｔｈｅ
ｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓｏｆＤｕｋｅＤｓｔａｇｅｗａｓｌｏｗｅｒ
ｔｈａｎｔｈａｔｉｎｔｈｅｎｏｒｍａｌｐａｉｒｅｄｔｉｓｓｕｅｓ，ｓｕｇｇｅｓｔｉｎｇ
ｔｈａｔｔｈｅｄｏｗｎｒｅｇｕｌａｔｉｏｎｏｆＮＧＸ６Ｓｗａｓｃｏｒｒｅｌａｔｅｄ
ｗｉｔｈｔｈｅｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．
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Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒａｎｄｔｈｅｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｗｉｔｈｃａｒｃｉｎｏｅｍｂｒｙｏｎｉｃａｎｔｉｇｅｎ　ＳＵＺｈｅｎｇ，ｅｔａｌ．

Ｔｏｃｌａｒｉｆｙｔｈｅｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐｏｆ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆ
ＮＧＸ６ ｇｅｎｅ ｗｉｔｈ ｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌ
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ｔｉｓｓｕｅｓｗｉｔｈｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｗａｓｌｏｗｅｒｔｈａｎｔｈａｔｉｎ
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ｗｉｔｈｔｈｅｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．Ｔｈｅ
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ｏｆｂｌｏｏｄｍｅｔａｓｔａｓｉｓ，ｗｈｉｃｈｉｓｒｅｌａｔｅｄｔｏｔｈｅａｄｈｅｓｉｏｎ
ａｂｉｌｉｔｙｏｆｔｈｅｔｕｍｏｒｃｅｌｌｓ，ｔｕｍｏｒａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓ，ａｎｄ
ｍａｔｒｉｘｈｙｄｒｏｌｙｓｉｓ［１６１９］．Ｔｈｅｒｅｆｏｒｅ，ｉｔｉｓｉｎｆｅｒｒｅｄｔｈａｔ
ＮＧＸ６ｍａｙａｆｆｅｃｔｔｈｅｓｅｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｐｒｏｃｅｓｓｅｓａｎｄｉｎ
ｈｉｂｉｔｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｏｆｔｕｍｏｒｃｅｌｌｓ．ＮＧＸ６ｇｅｎｅ
ｃｏｕｌｄｉｎｈｉｂｉｔｔｈｅａｂｉｌｉｔｙｏｆｔｕｍｏｒｃｅｌｌａｄｈｅｓｉｏｎａｎｄ
ａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓ，ｗｈｉｃｈｗａｓｄｉｓｃｏｖｅｒｅｄｉｎｏｕｒｐｒｅｌｉｍｉｎａ
ｒｙｓｔｕｄｙ；ｉｎｄｉｃａｔｉｎｇｔｈａｔＮＧＸ６Ｓｗａｓａｎａｄｖａｎｃｅｄ
ｍｏｌｅｃｕｌａｒｅｖｅｎｔｆｏｒｔｈｅｔｕｍｏｒｉｇｅｎｅｓｉｓａｎｄｄｅｖｅｌｏｐ
ｍｅｎｔｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ，ａｎｄｉｔｗａｓｅｘｐｅｃｔｅｄｔｏ
ｂｅｃｏｍｅａｍｏｌｅｃｕｌａｒｍａｒｋｅｒｏｆｄｉｓｔａｎｔｍｅｔａｓｔａｓｉｓｏｆ
ｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．

ＣＥＡｉｓａｓｅｒｕｍｍａｒｋｅｒｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｉｎ
ｔｈｅａｄｖａｎｃｅｄｓｔａｇｅ［２０］，ｗｈｉｃｈｐｌａｙｓａｎｉｍｐｏｒｔａｎｔ
ｒｏｌｅｉｎｔｈｅｄｉａｇｎｏｓｉｓ，ｅｆｆｉｃａｃｙｊｕｄｇｍｅｎｔ，ａｎｄｒｅｃｕｒ
ｒｅｎｃｅｊｕｄｇｍｅｎｔｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．Ｉｎｔｈｉｓｓｔｕｄｙ，
ｔｈｅ ｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎ ｂｅｔｗｅｅｎ ＮＧＸ６Ｓ， ＮＧＸ６Ｌ ａｎｄ
ｓｅｒｕｍＣＥＡｗａｓａｎａｌｙｚｅｄ，ａｎｄｔｈｅ２ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓｏｆ
ＮＧＸ６ｈａｖｅｎｏｃｏｒｒｅｌａｔｉｏｎｗｉｔｈｓｅｒｕｍ ＣＥＡ．Ｔｈｅ
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ｔａｓｉｓｏｆｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ．ＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６Ｌｉｓ
ｇｅｎｅｒａｌｌｙｌｏｗ ｉｎｔｈｅｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｔｉｓｓｕｅｓａｎｄ
ｎｏｒｍａｌｐａｉｒｅｄｔｉｓｓｕｅｓ，ｗｈｉｃｈｍａｙｈａｖｅｎｏｔｕｍｏｒｉｎ
ｈｉｂｉｔｏｒｙｆｕｎｃｔｉｏｎ．Ｔｈｉｓｓｔｕｄｙｐｒｏｖｉｄｅｄａｖａｌｕａｂｌｅｅｘ
ｐｅｒｉｍｅｎｔａｌｅｖｉｄｅｎｃｅｆｏｒｔｈｅｔｕｍｏｒｉｎｈｉｂｉｔｏｒｙｍｅｃｈａ
ｎｉｓｍｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅ．

ＲＥＦＥＲＥＮＣＥＳ：

［１］　张晓梅，沈守荣，王晓艳，等．胃癌和大肠癌中肿瘤相

关基因 ＮＧＸ６的 表 达 ［Ｊ］．世 界 华 人 消 化 杂 志，

２００２，１０（８）：８７３８７６．

ＺＨＡＮＧＸｉａｏｍｅｉ，ＳＨＥＮＳｈｏｕｒｏｎｇ，ＷＡＮＧＸｉａｏｙａｎ，ｅｔａｌ．

ＥｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｔｕｍｏｒｒｅｌａｔｅｄｇｅｎｅＮＧＸ６ｉｎｇａｓｔｒｉｃｃａｎｃｅｒａｎｄ

ｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒ［Ｊ］．ＷｏｒｌｄＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＤｉｇｅｓｔｏｌｏｇｙ，

２００２，１０（８）：８７３８７６．

［２］　 李宏 韬．组 织 芯 片技 术 检 测 结直 肠 癌 中 ＮＧＸ６和

ＷＮＴ通路中重要蛋白的表达及其相关性研究［Ｄ］．

长沙：中南大学，２００７．

ＬＩＨｏｎｇｔａｏ．ＴｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６ｍＲＮＡａｎｄｓｏｍｅｉｍ

ｐｏｒｔａｎｔｐｒｏｔｅｉｎｓｉｎｔｈｅＷＮＴｓｉｇｎａｌｉｎｇｐａｔｈｗａｙｉｎｃｏｌｏｒｅｃｔａｌ

ｃａｎｃｅｒｂｙｔｉｓｓｕｅｍｉｃｒｏａｒｒａｙｓ［Ｄ］．Ｃｈａｎｇｓｈａ：ＣｅｎｔｒａｌＳｏｕｔｈ

Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，２００７．

［３］　王晓艳，沈守荣，刘华英，等．抑瘤基因 ＮＧＸ６对结肠

癌细胞生长的影响［Ｊ］．世界华人消化杂志，２００４．

１２（３）：５７４５７９．

ＷＡＮＧ Ｘｉａｏｙａｎ，ＳＨＥＮ Ｓｈｏｕｒｏｎｇ，ＬＩＵ Ｈｕａｙｉｎｇ，ｅｔａｌ．

ＥｆｆｅｃｔｓｏｆｔｕｍｏｒｓｕｐｐｒｅｓｓｏｒｇｅｎｅＮＧＸ６ｏｎｇｒｏｗｔｈｏｆｈｕｍａｎ

ｃｏｌｏｎｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｌｉｎｅＨＴ２９［Ｊ］．ＷｏｒｌｄＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆ

Ｄｉｇｅｓｔｏｌｏｇｙ，２００４，１２（３）：５７４５７９．

［４］　ＧｕｏＱ，ＷｕＭ，ＬｉａｎＰ，ｅｔａｌ．Ｓｙｎｅｒｇｉｓｔｉｃｅｆｆｅｃｔｏｆｉｎｄｏｍ

ｅｔｈａｃｉｎａｎｄＮＧＸ６ｏｎｐｒｏｌｉｆｅｒａｔｉｏｎａｎｄｉｎｖａｓｉｏｎｂｙｈｕｍａｎ

ｃｏｌｏｒｅｃｔａｌｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｓｔｈｒｏｕｇｈｍｏｄｕｌａｔｉｏｎｏｆｔｈｅＷｎｔ／ｂｅｔａ

ｃａｔｅｎｉｎｓｉｇｎａｌｉｎｇｐａｔｈｗａｙ［Ｊ］．ＭｏｌＣｅｌｌＢｉｏｃｈｅｍ，２００９，

３３０（１／２）：７１８１．

［５］　王晓艳，沈守荣，刘芬，等．结肠癌中 ＮＧＸ６抑制 ＥＧ

ＦＲ／Ｋｒａｓ／ＪＮＫ ／ｃＪｕｎ／ｃｙｃｌｉｎＤ１信 号 通 路 的 研 究

［Ｊ］．生 物 化 学 与 生 物 物 理 进 展，２００８，３５（５）：

５７０５７６．

ＷＡＮＧＸｉａｏｙａｎ，ＳＨＥＮＳｈｏｕｒｏｎｇ，ＬＩＵＦｅｎ，ｅｔａｌ．Ｉｎｈｉｂｉ

ｔｏｒｙｅｆｆｅｃｔｓｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｏｎＥＧＦＲ／Ｋｒａｓ／ＪＮＫ／ｃＪｕｎ／

ｃｙｃｌｉｎＤ１ｓｉｇｎａｌｐａｔｈｗａｙｉｎｔｈｅｃｏｌｏｎｃａｎｃｅｒ［Ｊ］．Ｐｒｏｇｒｅｓｓ

ｉｎＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄＢｉｏｐｈｙｓｉｃｓ，２００８，３５（５）：５７０

５７６．

［６］　王晓艳，沈守荣，刘芬，等．ＮＧＸ６基因对人结肠癌细

胞周期 的 影 响 ［Ｊ］．生 物 化 学 及 生 物 物 理 进 展，

２００６，３３（１）：４５５０．

ＷＡＮＧＸｉａｏｙａｎ，ＳＨＥＮＳｈｏｕｒｏｎｇ，ＬＩＵＦｅｎ，ｅｔａｌ．Ｅｆｆｅｃｔｓ

ｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｏｎｃｅｌｌｃｙｃｌｅｉｎｃｏｌｏｎｃａｎｃｅｒｃｅｌｌｌｉｎｅＨＴ２９

７０４



中南大学学报（医学版），２０１０，３５（５）　　ｈｔｔｐ：／／ｘｂｙｘ．ｘｙｓｍ．ｎｅｔ

［Ｊ］． Ｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎ Ｂｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ Ｂｉｏｐｈｙｓｉｃｓ， ２００６， ３３

（１）：４５５０．

［７］　范松青，张文玲，周鸣，等．ＮＧＸ６基因在多种常见癌

组织中的原位表达及其临床意义的研究［Ｊ］．生物

化学及生物物理进展，２００８，３５（９）：１０１４１０２０．

ＦＡＮ Ｓｏｎｇｑｉｎｇ，ＺＨＡＮＧ Ｗｅｎｌｉｎｇ，ＺＨＯＵ Ｍｉｎｇ，ｅｔａｌ．

ＳｔｕｄｙｏｆｉｎｓｉｔｕｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆＮＧＸ６ｇｅｎｅｉｎｔｈｅｓｅｖｅｒａｌｃｏｍ

ｍｏｎｔｙｐｅｓｏｆｃａｎｃｅｒａｎｄｉｔｓｃｌｉｎｉｃａｌｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅ［Ｊ］．Ｐｒｏ

ｇｒｅｓｓｉｎＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄＢｉｏｐｈｙｓｉｃｓ，２００８，３５（９）：

１０１４１０２０．

［８］　 ＬｉＭ Ｓ，ＬｉｕＸ Ｈ，ＬｉＧ．Ｓｅｌｅｃｔｉｖｉｔｙｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｎｅｗ

ｔｕｍｏｒｓｕｐｐｒｅｓｓｏｒｇｅｎｅＡＴＢＦ１ｖａｒｉａｎｔｓａｎｄｔｈｅｉｒｒｏｌｅｍｅｃｈａ

ｎｉｓｍｏｎｒｅｐｒｅｓｓｉｎｇｔｈｅｇｒｏｗｔｈｏｆｔｕｍｏｒｃｅｌｌｓ［Ｊ］．Ｃｈｉｎｅｓｅ

ＪｏｕｒｎａｌｏｆＢｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙａｎｄＭｏｌｅｃｕｌａｒＢｉｏｌｏｇｙ，２００８，２４

（１）：１５．

［９］　ＬｉＸＹ，ＦｕＢＹ，ＬｉｎＣＳ．Ｔｈｅｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐｂｅｔｗｅｅｎｎｅｗ

ｓｕｐｐｒｅｓｓｏｒｇｅｎｅＲＡＳＳＦ１ａｎｄｇａｓｔｒｉｃｃａｒｃｉｎｏｍａ［Ｊ］．Ｃｈｉｎｅｓｅ

ＣｌｉｎｉｃａｌＯｎｃｏｌｏｇｙ，２００７，１２（９）：６６３６６５．

［１０］ ＣｈｅｎＹ Ｊ，ＴａｎｇＱ Ｂ，ＺｏｕＳＱ．Ｅｘｐｒｅｓｓｏｆｄｉｆｆｅｒｅｎｔ

ＲＡＳＳＦ１ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｓａｎｄｉｔｓｃｌｉｎｉｃａｌｓｉｇｎｉｆｉｃａｎｃｅｉｎｅｘｔｒａｈｅｐａｔ

ｉｃｂｉｌｅｄｕｃｔｃａｒｃｉｎｏｍａ［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＨｅｐａｔｏｂｉｌｉａｒｙ

Ｓｕｒｇｅｒｙ，２００５，１１（２）：１０７１０９．

［１１］ＪｉｎＹＴ，ＺｏｕＱ，ＷａｎｇＨＹ．ＴｈｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆｈＡＳＩＰｉｎ

ｈｕｍａｎｂｒｅａｓｔｃａｒｃｉｎｏｍａａｎｄｉｔｓｒｅｌａｔｉｏｎｔｏｃｌｉｎｉｃｏｐａｔｈｏｌｏｇｉｃａｌ

ｄａｔａ［Ｊ］． ＪｏｕｒｎａｌｏｆＳｕｒｇｅｒｙ Ｃｏｎｃｅｐｔｓ ａｎｄ Ｐｒａｃｔｉｃｅ，

２００７，１２（５）：４４３４４６．

［１２］ＬｉｕＪＫ，ＺｈｏｕＺＦ，ＦａｎｇＺＪ．Ｐｒｏｇｒｅｓｓｉｎｔｈｅｒｅｌａｔｉｏｎｓｈｉｐ

ｏｆｆｒａｇｉｌｅｈｉｓｔｉｄｉｎｅｔｒｉａｄｇｅｎｅａｎｄｅｓｏｐｈａｇｅａｌｃａｎｃｅｒｓ［Ｊ］．

ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆＤｉｇｅｓｔｉｖｅ Ｄｉｓｅａｓｅｓ， ２００６， ２６

（３）：１９２１９４．

［１３］ＸｉａｏＨＬ，ＷａｎｇＪ．ＦＨＩＴｇｅｎｅａｎｄｈｅｐａｔｏｃｅｌｌｕｌａｒｃａｒｃｉｎｏｍａ

［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＧａｓｔｒｏｅｎｔｅｒｏｌｏｇｙａｎｄＨｅｐａｔｏｌｏｇｙ，

２００５，１４（６）：６４４６４５．

［１４］ＳｈｅｎＨＬ，ＣｈｅｎＺＸ，ＷａｎｇＷ．ＩｎｈｉｂｉｔｏｒｙｅｆｆｅｃｔｏｆＷＴ１

ｇｅｎｅｉｓｏｆｏｒｍｔｒａｎｓｆｅｃｔｉｏｎｏｎｐｒｏｌｉｆｅｒａｔｉｏｎｏｆｌｅｕｋｅｍｉａｃｅｌｌｌｉｎｅ

ＮＢ４［Ｊ］．ＣｈｉｎｅｓｅＪｏｕｒｎａｌｏｆＣａｎｃｅｒ，２００６，２５（２）：

１６３１６９．

［１５］ＧｕＷ，ＣｈｅｎＺ，ＨｕＳ，ｅｔａｌ．Ｃｈａｎｇｅｓｉｎｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｏｆ

ＷＴ１ｉｓｏｆｏｒｍｓｄｕｒｉｎｇｉｎｄｕｃｅｄｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎｏｆｔｈｅＮＢ４ｃｅｌｌ

ｌｉｎｅ［Ｊ］．Ｈａｅｍａｔｏｌｏｇｉｃａ，２００５，９０（３）：４０３４０５．

［１６］ ＺｈｕａｎｇＪＬ，ＳｕＺＪ，ＸｕＲＹ．ＲｏｌｅｏｆＣＤ２４ｉｎｔｕｍｏｒ

ｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎａｎｄｍｅｔａｓｔａｓｉｓ［Ｊ］．ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆＰａ

ｔｈｏｌｏｇｙａｎｄＣｌｉｎｉｃａｌＭｅｄｉｃｉｎｅ，２００６，２６（５）：３８７

３９０．

［１７］邹文，胡铁辉．癌间质肿瘤相关巨噬细胞和肥大细胞

与非小细胞肺癌血管生成的关系［Ｊ］．中南大学学

报：医学版，２００７，３２（６）：１０３７１０４１．

ＺＯＵＷｅｎ，ＨＵＴｅｉｈｕｉ．Ｒｅｌａｔｉｏｎｏｆｔｕｍｏｒａｓｓｏｃｉａｔｅｄｍａｃｒｏ

ｐｈａｇｅｓａｎｄｍａｓｔｃｅｌｌｓｏｆｔｕｍｏｒｉｎｔｅｒｓｔｉｔｕｍａｎｄａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓｉｎ

ｎｏｎｓｍａｌｌｃｅｌｌｌｕｎｇｃａｎｃｅｒ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｅｎｔｒａｌＳｏｕｔｈＵ

ｎｉｖｅｒｓｉｔｙ．ＭｅｄｉｃａｌＳｃｉｅｎｃｅ，２００７，３２（６）：１０３７１０４１．

［１８］ＭａＭ，ＱｕＸＪ．ＴｙｐｅⅣ ｃｏｌｌａｇｅｎａｓｅｉｎｃａｎｃｅｒｉｎｖａｓｉｏｎａｎｄ

ｍｅｓｔａｓｔａｓｉｓ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＰｅｄｉａｔｒｉｃＰｈａｒｍａｃｙ，２００８，１４

（２）：５５５７．

［１９］梁青春，魏启幼，范松青．甲状腺乳头状癌 ＶＥＧＦＣ

表达与血管、淋巴管生成的关系［Ｊ］．中南大学学

报：医学版，２００６，３１（３）：４１４４１９．

ＬＩＡＮＧＱｉｎｇｃｈｕｎ，ＷＥＩＱｉｙｏｕ，ＦＡＮ Ｓｏｎｇｑｉｎｇ．Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

ｏｆＶＥＧＦＣａｎｄａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓ，ａｎｄｌｙｍｐｈａｎｇｉｏｇｅｎｅｓｉｓｉｎｐａ

ｐｉｌｌａｒｙｔｈｙｒｏｉｄｃａｒｃｉｎｏｍａ［Ｊ］．ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｅｎｔｒａｌＳｏｕｔｈＵｎｉ

ｖｅｒｓｉｔｙ．ＭｅｄｉｃａｌＳｃｉｅｎｃｅ，２００６，３１（３）：４１４４１９．

［２０］ＣｈｅｎｇＨ，ＭｉｎＮＩ，ＺｈｕａｎｇＨＳ．Ｔｈｅｖａｌｕｅｏｆｃｏｍｂｉｎｅｄ

ＶＥＧＦａｎｄＣＥＡｄｅｔｅｒｍｉｎａｔｉｏｎｉｎｔｈｅｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｌｄｉａｇｎｏｓｉｓｏｆ

ａｓｃｉｔｅｓ［Ｊ］． ＩｎｔｅｒｎａｔｉｏｎａｌＪｏｕｒｎａｌｏｆＤｉｇｅｓｔｉｖｅＤｉｓｅａｓｅｓ，

２００８，２０（１）：４７４８．

（ＥｄｉｔｅｄｂｙＰＥＮＧＭｉｎｎｉｎｇ）

８０４


