
绒山羊经济性状遗传标记与 ΘΤΛσ的连锁分析

± × ∞ × ≤

  以陕西省甘泉白绒山羊场 个已知在标记位

点 即运铁蛋白!前白蛋白2 !酯酶 ⁄ 及亮氨酸氨肽

酶 为杂合子的 个公羊随机交配产生的 只后

代 岁以上 家系资料为研究对象 其产绒量和

体重取决于羊场生产记录 目的是寻找与绒山羊产

绒量和体重的数量性状位点 ± × 相连锁的标记

基因位点 为建立绒山羊新的选种体制以及杂交改

良效果的预测提供参考依据∀

资料的统计分析 采用 • 等 提

出的女儿设计 通过比较从标记位点为杂合子的不

同公畜处得到不同标记等位基因的后裔群表型值

的最小二乘均数 ≥ 来进行连锁分析 两个后

裔群由两种纯合子标记的个体分别组成 即

∀ 两者的期望差值为 ∞ 1

2 两个后裔群最小二乘均数差异检验采

用 检验∀ 采用标记位点与 ± × 非独立分配的

¬ 检验 设 ± × 位点上有一对等位基因 ± 和

基因型 ± ± 为大于群体平均值一个表型标准差以

上个体∀ ± 为群体平均值正负一个表型标准差的

个体∀ 为小于群体平均值一个表型标准差的个

体∀其后代产绒量 ÷ ? ≥ ? 体重 ÷

? ≥ ? ∀

通过上述两种方法的统计分析结果表明

在女儿设计时 产绒量 个标记位点的重组率

依次是前白蛋白2 亮氨酸氨肽酶 酯酶 ⁄ 运

铁蛋白∀ 个不同标记基因型后裔群表型值的

≥ 差异不显著 ° 说明这 个标记位点

与产绒量的 ± × 之间不存在连锁关系∀ 体重 个

标记位点的重组率以酯酶 ⁄ 最小 通过对

个后裔群表型值 ≥ 的比较 发现酯酶 ⁄ 与体

重的 ± × 相连锁概率在 以上 °

而其它位点与体重的 ± × 之间无连锁∀ 进一

步应用标记位点与 ± × 基因型非独立分配的 ¬

检验也表明 产绒量 个标记位点与其 ± × 相连

锁的概率极低 而体重上 除酯酶 ⁄ 与其 ± × 相

连锁的概率几乎达 ° 外 其余位点

与体重 ± × 不存在连锁关系∀ 同时分析得知

酯酶 ⁄ 位点的 基因与体重 ± × 的基因呈连锁

遗传∀ 本研究由于取样头数有限 尚需进一步扩大

样本验证 但其结果为今后山羊体重 ± × 遗传标

记的研究提供了新的线索∀
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