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摘要 从美洲商陆 Πηψτολαχχα αμεριχανα 叶片中通过异硫氰酸胍法提取出了完整的总 经 ×2°≤ 扩增

出缺失突变型 ° °基因 将该基因与克隆载体 ∞ 2× 相连接 从 ≥° 和 × 两端同时对其进行序列测定 共

测得 个碱基 与国外报道的 ° ° 基因序列相比较 其同源性达 ∀同时将该基因克隆至原核表达载体

∞×2 上 转化大肠杆菌菌株 ⁄∞ 2 ≥ 在 °× 的诱导下表达 经 ≥⁄≥2° ∞分析表明 该

基因在大肠杆菌中得到了特异性表达 表达蛋白大小为 ∏ 与预期值相符 ∀ • 分析发现该表达蛋

白与法国 ° °抗血清有特异反应 ∀琼脂双扩散免疫沉淀法鉴定发现表达蛋白与其自己的抗血清及法国的 ° °抗

血清均能形成免疫沉淀线 且这两条沉淀线在相交处呈融合状态 说明原核表达的该蛋白与法国从商陆叶片中提

取出的 ° °具有高度的同源性 也说明本试验准确克隆到了 ° °基因且在大肠杆菌中得到了表达 ∀
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  用生物技术方法定向改造作物 可以培育出抗

病优质的农作物新品种 ∀近年来试验证明将病毒外

壳蛋白基因及复制酶基因等转入植物中表达 可以

使植物获得不同程度的抵抗病毒侵染的能力≈ ∀

但是 这类转基因植物绝大多数都是只针对单个病

毒具有一定的抗性 而对多种病毒的复合侵染则无

能为力 限制了它们在实际生产中的利用价值 而更

为人们所关注的是这类转基因作物的抗病毒基因本
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身就是病毒的基因 由于在自然界植物病毒存在着

重组和异源包装的现象 这类转基因作物是否会产

生危害性更强的病毒 人们迄今对此类隐患尚无法

预料 还需要对其进行长期效应的研究 ∀因此 挖掘

具有广谱抗性且来源于植物的抗病毒基因已成为研

究的目标 ∀

美洲商陆抗病毒蛋白 √ 2

° ° 具有抑制多种病毒侵染的能力 是从美

洲商陆 Πηψτολαχχα αμεριχανα 叶片中分离出来的

一种单链碱性蛋白 分子量为 ∏≈ ∀该蛋白属

于 型核糖体灭活蛋白 2 √

° 具有 2糖苷酶的活性 能专一地从真

核生物核糖体 ≥大亚基的 ≥ 特殊位点上

切下一腺嘌呤 使其难与蛋白质合成的延伸因子

∞ƒ2 结合 从而阻碍了蛋白质的合成≈ ∀

最新研究表明 ° °不但能够对 个植物病毒

属的成员具有抑制作用≈ 而且对真菌 !细菌及人

类免疫缺陷型病毒 ∂ 等都具有一定的抑制效

果≈ ∗ 具有广谱的抗病性 ∀另外研究表明 ° °

的抗毒活性区与对寄主细胞的毒性区彼此分离≈

因此可以通过基因改造 去其细胞毒性区而保留其

抗病毒活性区 即可以发挥其实际利用价值 ∀本文

报道了通过缺失突变的方法 克隆了只对病毒有抑

制作用而不干扰寄主植物生长的无毒型 ° °基因

并进行了序列测定 且在大肠杆菌中进行了表达 为

进一步研究其在植物中的表达奠定基础 ∀

1  材料与方法

1 1  材料

1 1 1  美洲商陆种子 !菌株及质粒  商陆种子采自

中国医学科学院药用植物研究所 宿主菌株 !

⁄∞ 2 ≥由本室提供 载体 ∞ 2× 及

∞×2 购于 ° 公司 ∀

1 1 2  酶及试剂  限制性内切酶及其它试剂皆为

° 公司产品 ∀

1 1 3  ° ° 抗血清  由法国 ƒ 分子生物学实

验室 ° ⁄∏ ∏博士惠赠 ∀

1 2  方法

1 2 1  商陆叶片总 的提取  将商陆种子播

种于温室 待出苗后 周采其叶片 采用异硫氰酸胍

方法提取其总 ∀

1 2 2  引物的合成  根据 ± 等 年≈ 发表

的 ° ° ⁄ 序列 设计出 !≤ 端缺失型 ° ° 基

因扩增引物 为便于克隆 分别在引物两端引入限制

性酶切位点 ∀

. 引物 ≤≤
× ≤ ×

÷

≤ × ×
× × ≤2

× ≤ × ≤ × ≤

. 引物
× ≤≤ × ≤≤

× ≤ ≤≤ ≤ × ×2

≤ ≤≤ ≤ ×

1 2 3  ⁄ 合成和 °≤ 扩增  利用 ×2°≤ 方

法克隆缺失突变型 ° ° 基因 °≤ 条件为 ε

ε ε 共 个循环 ∀

1 2 4  °≤ 产物的克隆及序列分析  按照 ∞

2× 载体试剂盒的要求 将 °≤ 产物与该载体连

接成重组质粒 × 然后转化大肠杆菌 在含

有 ÷2 及 °× 氨苄青霉素 培养基上 挑选白

色菌落 提取其重组质粒 经酶切鉴定确认后 由上

海博亚生物公司进行序列测定 ∀

1 2 5  原核表达载体的构建及其表达  将 × 用

和 酶切 回收 外源片段 重组到

原核表达载体的 和 酶切位点 获得大

肠杆菌表达载体 ∞× 然后将其转化大肠杆菌

⁄∞ 2 ≥ 以空载体为阴性对照 经 °×

诱导表达后 提取菌体进行 ≥⁄≥2° ∞分析 ∀

1 2 6  • 分析  将聚丙稀酰胺凝胶

中的蛋白质电转移到硝酸纤维素膜 ≤ 上 脱脂奶

粉封闭后 用法国 ° °抗血清作一抗与 ≤ 膜上的

蛋白杂交 经漂洗后再与碱性磷酸酶标记的羊抗兔

抗血清杂交 然后加碱性磷酸酶底物 × ≤ ° 进

行显色反应 再用蒸馏水冲洗停止反应 ∀

1 2 7  琼脂双扩散鉴定  在琼脂板上打 个小孔

在其中一孔中加入 Λ 原核表达蛋白 然后在其周

围的另外两孔中分别加入 Λ 法国 ° °抗血清和

表达蛋白抗血清 ε 温育 ∀

2  结果与分析

2 1  ° °基因的 °≤ 扩增及克隆

以提取的商陆叶片总 作为 ×2°≤ 的模

板进行扩增 电泳结果显示为一条均匀的 ⁄ 条

带 大小为 与设计要求的预期值一致 将

°≤ 产物回收后与 ∞ 2× 载体连接得到重组

质粒 × 经 ÷ 和 双酶切鉴定证明重组质

粒 × 含有 ° °基因片段 图 ∀

2 2  ° °基因序列分析

分别从重组质粒 × 的 × 启动子和 ≥° 启动

子对克隆的外源片段进行序列分析 结果表明 重组
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Κ⁄ ∞ 重组质粒酶切图 ×2°≤ 产物

Κ⁄ ∞ × ×

× ∏ ×2°≤

图 1  ×2°≤ 扩增 ° ° 抗毒基因及酶切重组质粒 ×3 电

泳图

ƒ  ° ° ×2°≤

×

质粒 × 中插入的外源 ° °基因全长为 与

± 等 年发表的 ° ° ⁄ 序列同源性达

∀ 该基因已在 登录 登录号为

ƒ ∀

2 3  大肠杆菌表达载体的构建及 ° °基因在大肠

杆菌中的表达

为便于今后研究 ° ° 基因在转化植物中的表

达 我们构建了大肠杆菌的表达载体 ∞× 图

图 2  原核表达载体 °∞×3 的构建策略

ƒ  ≥ ¬ √

∞× 转化大肠杆菌菌株 ⁄∞ 2 ≥ 经

°× 诱导后 提取菌体进行 ≥⁄≥2° ∞分

析 发现在 ∏处有一特异性的表达蛋白带 其分

子量大小与预期值一致 而未经诱导的 ∞× 则无

特异带 图 经 • 分析 只有特异蛋

白带与法国 ° °抗血清发生亲和反应 图 再经

琼脂双扩散鉴定 发现两种血清都能与表达蛋白反

应产生沉淀线 且两线交接处为融合状 图 这说

明克隆的 ° ° 基因在大肠杆菌中得到了正确的表

达 ∀

表达载体诱导 表达载体未诱导 蛋白质分子量标准 ∏

∞× ∏ °× ∞× ∏ ∏ °

∏

图 3  原核表达 ° °蛋白 ≥⁄≥2° ∞分析

ƒ  ≥⁄≥2° ∞ ° ° ¬ ∏ Ε . χολι

诱导表达 未诱导表达 空载体

∞× ∏ °× ∞× ∏ ∏ ∞× 2

∏ ° °

图 4  ∞×3 表达产物的 •

ƒ  × • ∏ ¬ ∞×
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法国 ° °多抗血清 自制原核表达 ° °蛋白抗血清 ≤ 提纯

的原核表达 ° °蛋白

∏ ° ° ƒ ∏ ° ° ¬2
Ε . χολι ≤ °∏ ° ° ¬ Ε . χολι

图 5  琼脂免疫双扩散分析

ƒ  × ∏ ∏ ∏

3  讨论

自从 年发现商陆提取液可抑制 × ∂ 侵

染的 多年来 特别是 年成功分离提纯商陆

抗病毒蛋白以来 对商陆抗病毒蛋白的研究日益引

起人们的重视 ∀ 年美国新泽西州 ∏ 大学

∏ ∞ ×∏ 等将 ° °基因成功地转入烟草和

马铃薯 获得了转基因植株 转基因植株对马铃薯 ÷

病毒 °∂ ÷ 和马铃薯 ≠ 病毒 °∂ ≠ 具有很高的抗

性≈ ∀目前国内相关工作仍处于起步阶段 中国科

学院昆明植物研究所曾从商陆中分离出抗真菌的粗

蛋白 但由于技术问题未能深入研究 ∀由于玉米矮

花叶病毒 ⁄ ∂ 是马铃薯 ≠ 病毒属的成员 与

°∂ ≠ 具有较高的相似性 用 ° ° 基因对玉米进行

遗传转化就完全有可能获得抗 ⁄ ∂ 的转基因植

株 再通过田间试验示范 应用于玉米制种 !繁种田

增强玉米对矮花叶病的抗性 以控制其流行危害 ∀

本研究已获得了去除对植物有害部分的缺失型

° °基因 为构建植物表达载体和对玉米进行遗传

转化奠定了良好的基础 ∀

为了能全面地研究 ° °的结构和功能 在试验

过程中共设计了 对引物 第一对引物为扩增全长

° °基因 第二对引物为扩增 ° ° ≤ 端缺失型 去

毒型 基因 第三对引物为扩增 ° ° !≤ 端缺失型

去信号肽及去毒型 基因 ∀经序列分析发现 种

°≤ 扩增产物与国外报道的核酸序列相比 其同源

性最高达 但在第 处的碱基皆为 而

国外报道的为 分析其原因一是在反转录 ⁄

时该处碱基渗入有误 二是 ° °基因在此处发生了
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