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摘要  脱落酸( ABA) 在种子的发育、休眠、萌发以及植物的营养生长、环境胁迫响应等过程中具有重要作用 ,植物体具有控制 ABA 的合
成、降解、信号感知及其信号转导的调节机制。目前对高等植物ABA 的合成途径及其调节机制的研究已比较深入,合成途径中的所有关
键酶基因都已鉴定出 ,但对ABA 分解代谢的研究则相对滞后。概述了ABA 的生物合成、分解代谢途径及其调节机制。
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Abstract  ABA plays i mportant roles in many cell ular processes i ncl uding seed development , dormancy , germination, vegetative growth and
environmental stress responses . These diverse functions of ABA i nvolve complex regulatory mechanisms controling its production, degradation , signal
perception , and transduction. The pathway for ABAbiosynthesis i nhigher plants is nowunderstoodi ngreat detail through genetic and biochemical studies ,
and all the major genes for the enzymes inthe biosynthesis pathway have beeni dentified . However , much remains to be learned about ABA catabolism
pathway and its regulation mechanism. In this review, the pathways of ABA biosynthesis , catabolismand their regulation mechanisms were present .
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  脱落酸( Abscisicacid ,ABA) 在高等植物的胚胎发生、种子

发育、贮藏蛋白合成、叶片衰老、种子萌发、呼吸调节等过程

中具有重要作用, 在干旱、寒冷、酷热、盐渍、水涝、缺氧、病原

物侵染等条件下,ABA 含量会迅速增加 , 导致气孔关闭减少

水分蒸腾,激活编码可溶性渗透保护物质等基因降低胁迫伤

害, 减少胁迫诱导的乙烯、活性氧对植物生长的影响 ,其中每

一个反应的进行都由一个复杂的信号转导网络控制[ 1] 。目

前对ABA 与植物耐逆关系的研究已有了很大进展, 但 ABA

在胁迫条件下的确切功能仍不清楚。笔者概述了 ABA 的生

物合成、分解代谢途径及其调节机制。

1  高等植物ABA 的生物合成

ABA 生物合成包括Cl5直接途径和C40间接途径, 前者由

Cl5法呢焦磷酸( FPP) 经环化和氧化作用直接形成 ABA; 后者

由C40类胡萝卜素氧化裂解形成ABA。ABA 缺失突变体和同

位素示踪实验等分子生物学分析表明, 高等植物 ABA 是通

过间接途径合成的。在该途径中, 玉米黄质环氧化酶( ZEP) 、

9- 顺式- 环氧类胡萝卜素二加氧酶( NCED) 和醛氧化酶( AO) 起

着重要作用。目前已分离、鉴定了一些与 ABA 生物合成有

关的酶及其基因。

NCED 催化裂解产生黄质醛是间接途径合成 ABA 的关

键步骤 ,黄质醛先被氧化成 ABA- 酮, 再转变成 ABA- 醛, 然后

形成 ABA。烟草的NpZEP 是最先发现的与ABA 生物合成有

关的酶, 编码该蛋白的基因在叶中不受渗透胁迫诱导, 但在

根中被诱导,根和种子中的类胡萝卜素含量很少, NpZEP 基

因表达 量的增加 与 ABA 含 量增加呈 正相关; 过量 表达

NpZEP 不增加ABA 含量,但促进种子休眠[ 2] ,表明ZEP 调控

的环氧类胡萝卜素的含量只在根的 ABA 合成中起调控作

用。NCED 催化 C40产生 C15中间体黄质醛( xanthoxin) 的反
�
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应发生在质体, NCED 基因最初从玉米 ABA 缺失突变体 vp14

中克隆到, 之后相继在菜豆、豇豆、鳄梨和拟南芥等植物中克

隆到该基因,已知的 NCED 都包含1 个小基因家族。过量表

达LeNCED3、AtNCED3 和PvNCED1 的转基因植物ABA 含量都

增加, 耐旱能力提高,ABA 代谢产物红花菜豆酸的含量也明

显增加[ 3] 。甜橙在果实成熟过程中累积大量 ABA, 自然和

乙烯诱导的成熟果实中及受水胁迫的叶中, CsNCED1 基因表

达增强,表明 CsNCED1 在果实和叶的 ABA 合成中发挥主要

作用,CsNCED2 只在有色体丰富的组织中发挥辅助性作用 ,

研究认为NCED 在甜橙外皮中最主要的底物可能是9- 顺式-

紫黄质,9′- 顺式- 新黄质可能是光合组织中 ABA 合成的前

体[ 4] 。从干旱的花生叶中克隆到的 AhNCED1 可被干旱上升

调节, 复水则抑制其表达, AhNCED1 主要在叶和茎中表达[ 5] 。

黄质醛从叶绿体转至细胞质, 经2 步催化反应通过 ABA

醛转变成 ABA , 该过程有3 种可能的途径[ 6] 。途径①中 ,

At ABA2 编码的乙醇脱氢酶/ 还原酶( SDR) 催化第1 步反应生

成ABA 醛( abscisic aldehyde , ABAld) [ 7 ,8] , ABAld 被醛氧化酶

氧化成ABA, 该途径在 ABA 生物合成中起主要作用。拟南

芥突 变体 aba2[ 9] 、sre 和 san [ 8] 等不 能 催化 黄 质醛 生 成

ABAld ,但可以将ABAld 转换成 ABA ,说明突变体缺失了短链

脱氢/ 还原酶, 研究发现这些突变体对应的基因都是与短链

脱氢/ 还原酶相关的基因。ABA 醛氧化酶催化合成反应的最

后一步 ,醛氧化酶脱辅基蛋白[ 10] 或钼辅因子合成酶的突变

都会影响 ABA 的生物合成。番茄突变体 sitiens 缺失醛氧化

酶, 不能将ABAld 氧化成 ABA ; 拟南芥 aba3[ 9] 、烟草 aba1 及

番茄 fl acca 突变体也是关于醛氧化酶损伤的突变体, 与拟南

芥 aba2 具有相同的表型, AtABA3 编码钼因子硫化酶[ 11] , 说

明醛氧化酶是依赖于钼的氧化酶。途径②是黄质醛可能通

过黄质酸转变成 ABA, 但与该途径有关的基因尚未克隆到。

番茄 fl acca 突变体虽缺少醛氧化酶活性, 但能检测到极少

量14C 标记的黄质醛转变成ABA, 说明形成 ABA 可能有另外

的途径; 拟南芥中醛氧化酶的一些同工酶可以氧化黄质醛 ,

安徽农业科学,Journal of Anhui Agri . Sci .2006 ,34(13) :2966 - 2968                   责任编辑  金琼琼 责任校对 金琼琼



它们可能是将黄质醛氧化成黄质酸[ 12] 。途径③中 , 脱落醛

被还原成脱落醇, 脱落醇再被氧化成 ABA。关于脱落醛被还

原的反应是在番茄flacca 突变体中发现的, 外源施加的脱落

醛可在突变体中转化成脱落醇, 说明可能存在经脱落醇向

ABA 转化的途径。

2  ABA 生物合成的调节

2 .1 ABA 生物合成的发育调节 ABA 在胚中的合成受发育

的严密调节。拟南芥种子发育过程中有2 次ABA 累积高峰,

第1 次在传粉后10 d ,第2 次高峰ABA 累积量约为第1 次的

1/ 3 ; 种子成熟后期ABA 含量下降很快, 干种子中 ABA 很少 ,

ABA 合成基因的所有转录物都能在胚和发育的种子中检测

到[ 13] 。在种子发育第1 次 ABA 累积高峰出现之前, ZEP 基

因即在胚中表达, 推测发育种子中的可溶性糖、渗透胁迫及

ABA 自身可能是激发 ABA 合成的信号; 由于 ZEP、SDR1、

AAO3 和 MCSU 基因都能被糖诱导至不同的水平, 因而糖的

水平 可 能 调 节 胚 ABA 的 合 成[ 7] 。在 菸 草 ( Nicotiana

pl umbagi nifoli a) 种子发育的1/ 3～1/ 2 时期,NtZEP 表达达到最

大值 ,与 ABA 的增加相一致; 过量表达 NtZEP 的植物种子

ABA 较多, 休眠性提高 , 表明 NtZEP 可能调节萌发种子中

ABA 的合成[ 2] 。番茄NCED 可能也调节种子的 ABA 水平, 因

为 LeNCED1 过量表达延长了种子的休眠[ 14] 。

图1 ABA合成调节[15]

2 .2  ABA 合成的非生物胁迫调节 环境信号影响 ABA 的

合成。胁迫条件下,ABA 合成增加 ,降解减少, 最终导致 ABA

含量增加。对ABA 合成影响最大的环境信号是干旱和盐胁

迫,两者诱导ABA 合成主要通过调节ABA 合成基因的转录 ,

因为转录抑制剂会影响胁迫诱导的 ABA 合成。ZEP 是克隆

到的ABA 合成途径中的第1 个基因, 在叶中的表达量较

高[ 16] 。烟草和番茄的 ZEP 基因在叶子中的转录水平不被干

旱调节 ,可被光周期调节, 根中 ZEP 基因转录物在干旱胁迫

下可增加几倍[ 17] 。拟南芥的 ZEP 基因在地上部分和根中的

表达可被干旱、盐和PEG 等诱导[ 16] 。不同实验中观察到的

ZEP 基因表达的差异可能部分与基础转录水平有关, 基础转

录水平较高可能会掩盖基因表达的胁迫诱导性。多种植物

NCED 基因的表达受干旱诱导, 干旱处理15～30 min 的番茄

叶中 NCED 转录物大量增加[ 17] , 表明 NCED 基因激活非常

快。除 At SDR1 的表达不被胁迫诱导外[ 7] , 其他所有的 ABA

合成基因都被干旱和盐胁迫诱导表达[ 16] 。

2 .3  ABA 合成的自我调节  植物体内的 ABA 可以通过激

发ABA 代谢酶的活性反向调节 ABA 的累积[ 18] 。外源 ABA

可以激活细胞色素P450 酶和 ABA 8′- 羟化酶的活性; 过量表

达 NCED 的转基因烟草中,ABA 的产生与代谢产物红花菜豆

酸的过量累积有关[ 3] , 表明 ABA 在非胁迫条件下通过分解

调控自身累积,但不清楚 ABA 能否促进或抑制自身的合成。

NCED 基因是否被ABA 调节与ABA 能否调节ABA 合成高度

相关。番茄 NCED 基因[ 17] 和豇豆的 NCED 基因[ 19] 都不被外

源ABA 诱导,说明 ABA 可以促进自身降解 ,但不能促进其合

成。但拟南芥的 ZEP、AAO3 和 MCSU 都被 ABA 诱导表达 ,

胁迫条件下,ABA 缺失突变体 los5、aba1、aba2 或 aba3 所有

可被诱导的 ABA 合成基因的转录物水平都明显低于野生

型, 因而推测拟南芥ABA 缺失突变体 aba 不可能只是合成酶

受损, 也可能与其他 ABA 合成基因表达明显下降有关。

At NCED3 基因能被 ABA 诱导,ABA 缺失突变体 los5 和 los6

中的 At NCED3 在干旱和盐胁迫下的转录物水平明显低于野

生型,表明 At NCED3 被渗透胁迫激活需要 ABA[ 16] 。这些都

说明 ABA 对ABA 合成有强烈的正反馈作用。

在与ABA 合成有关的基因中 , 催化新黄质的 NCED 基

因被认为是一个限速因素,但实验表明 At ZEP 的过量表达也

能增加拟南芥胁迫诱导基因的表达[ 16] ;棉花NtZEP 过量表达

可以增强休眠,延迟种子萌发[ 2] , 以上结果说明ZEP 可能也

限制 ABA 合成。ABA 合成的调节在控制ABA 水平和精细调

节植物胁迫响应等方面具有重要意义。胁迫诱导的 ABA 合

成信号转导途径可能还与氧化还原信号、Ca2 + 信号转导、蛋

白磷酸化和脱磷酸化等有关。磷脂酸和磷脂酶 D 在植物应

答ABA 和ROS 的信号转导网络中也具有多种作用[ 20] 。

3  ABA 分解代谢

ABA 分解代谢途径主要分为8′- 甲基羟基化代谢途径、

9′- 甲基羟基化代谢途径和 ABA 酯化降解途径。其中通过8′

羟化酶分解ABA 产生红花菜豆酸( Phaseic acid ,PA) 是主要的

代谢途径, ABA 在细胞色素P450 型单氧化酶催化下可生成

8′- 羟基ABA( 8′- OH ABA) ,8′- OH ABA 在环化酶催化下生成红

花菜 豆酸, 红花菜豆 酸又能 被还原 成二 氢红 花菜豆 酸

( Dehydrophaseic acid ,DPA) [ 21] 。另一条代谢途径是 ABA 的羧

基与葡萄糖发生酯化反应生成脱落酸葡萄糖酯( ABA- Gluco

ester ,ABA- GE) 。在拟南芥中过量表达PVNCED1 提高了 ABA

降解产物红花菜豆酸的积累[ 3] 。

9′- 甲基羟基化代谢途径[ 22] 发现较晚, 中间产物是9′- 羟

基ABA( 9′- OH ABA) , 最后生成新红花菜豆 酸( Neophaseic

acid ,neoPA) 。检测油菜和芜菁种子和果皮提取物中 ABA 及

其代谢产物时, 发现了9′- OH ABA 及其环化形式, 将分离到

的9′- OH ABA 环化形式称为neoPA。检测开花24～25 d 及开

花46 d 后果实中ABA 及其初级产物发现, 在开花24～25 d 的

种子中 ,neoPA 是3 种氧化性分解代谢物中最丰富的 ,ABA、

PA、neoPA 和7′- OH ABA 的总量是开花后46 d 的20 多倍; 开

花24～25 d 的种子中ABA、PA 和neoPA 的总量是果皮中的50
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多倍; 开花24～25 d 的果皮中PA 和neoPA 的含量高于开花

后46 d 的。为验证ABA 9′- 羟基化是否在植物中普遍存在 ,

还研究了很多植物中neoPA 的存在情况 ,发现甜橙、番茄、拟

南芥、鹰嘴豆( Cicer arietinum) 以及干旱诱导的大麦和油菜幼

苗中都有neoPA。

8′- OH ABA 和7′- OH ABA 在很多实验中表现出较高的激

素活性。大麦种子7′- OH ABA 抑制 GA3 激活的α- 淀粉酶的

活性; 源于小孢子的油菜胚8′- OH ABA 在诱导脂类修饰基因

和贮藏蛋白基因表达上与 ABA 一样有效[ 24] , 表明特定的

ABA 分解代谢产物可以介导 ABA 的激素效应。检测9′- OH

ABA 诱导基因表达的能力发现,10 μmol/ L 9′- OH ABA 在诱导

油菜胚3- 酮脂酰- CoA 合成酶 FAE 基因表达上与 ABA 一样 ,

neoPA 的效果较弱, neoPA 的活性小于 ABA 和9’- OH ABA 类

似物。研究还发现, 油菜幼嫩种子中ABA 和neoPA 的水平较

高, 较老的种子中ABA 和neoPA 水平较低[ 23] 。

ABA 分解还有其他途径 , 如 ABA 直接被还原成 ABA 二

醇、ABA 7′位甲基发生羟基化反应等 , 但对这些途径的研究

很少, 其中ABA 的7′- 甲基羟基化代谢产物7′- OH ABA 不累

积, 可以进一步形成未知产物[ 24] 。

不同植物 ABA 的代谢途径可能不同, 同种植物的不同

发育阶段也可能不同。ABA- GE 是落叶松体细胞胚、苍耳、向

日葵木质部汁液、蓖麻根和叶以及玉米根的主要代谢物, 而

玉米细胞悬浮培养物和白云杉中 ABA 大部分转变成PA。有

些植物还有( + )-7′- OH ABA、反式- ABA 和顺式- 、反式-1′,4′-

二醇 ABA 等代谢物的少量积累。

4  展望

最近研究发现, ABA 可以诱导胡萝 卜体胚发 生[ 25] ,

Barrero 等发现拟南芥 aba1 缺失突变体在水分状况良好的情

况下生长矮小,表明促进生长也是内源ABA 的功能之一[ 26] 。

近年来, 对ABA 信号转导机制的研究进展很快 ,但对于控制

ABA 累积的外部信号感知、上游信号转导、ROS 产生以及糖

感知等的了解还相对较少。胁迫条件下植物感知 ABA 的机

理、细胞内外ABA 作用位点的差异、参与ABA 引起的信号转

导中下游反应的蛋白激酶/ 磷酸酶及其胞内靶蛋白、ABA 对

蛋白质磷酸化/ 去磷酸化的调节以及蛋白质磷酸化/ 去磷酸

化后对 ABA 的识别等问题都还有待于深入研究。
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