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摘!要!肌肉生长和品质是目前猪肉分子遗传基础研究的两个重要内容(通过候选基因法和基因组扫描法已鉴定

出包括氟烷基因和酸肉基因在内的多个影响猪肉生长和品质的功能基因及若干J?KL(猪肌肉和脂肪相关基因转

录谱的研究亦初步展开(但是$这些研究在一定程度上均表现出某些不足(分子数量遗传学的研究过分强调单个

基因的作用而忽略了多基因的系统表达模式$转录谱的研究则存在实验技术单一以及将肌肉和脂肪受控基因人为

分离进行研究的缺陷(用系统的观点和方法对猪肉相关基因进行并行遗传学研究$揭示猪肉生长发育过程中骨骼

肌细胞和脂肪细胞基因表达调控的分子互作机制将是今后猪肉基因!组"研究的重要方向(

关键词!猪肉)基因)转录谱)不足
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!!猪肉是我国居民生活的重要动物蛋白食物来
源$猪肉产量和品质是畜牧界最为关注的问题之一$

对猪肉生长品质的分子遗传基础研究具有十分重要

的理论和实践意义(骨骼肌的生长速度是决定猪肉



产量的主要因素!而肌内脂肪的相对含量亦是影响
猪肉品质关键因素之一"脂肪和肌肉相关基因控制
的性状在宏观上表现为生长#胴体和肌肉品质相关
的性状"因此!对于猪肌肉生长和肌肉品质的分子
遗传机制的研究主要围绕骨骼肌生长#胴体和肌肉
品质相关性状而进行"近年来!对控制猪肌肉生长#
脂肪沉积基因的研究一直是国内外学术界十分活跃

的研究领域!特别是与猪肉品质有关的基因更是近
几年来的研究热点"本文就猪肌肉生长和品质相关
基因$组%的研究进展进行了综述!同时对目前该领
域存在的关键问题进行了较为详细的探讨"

#!猪脂肪和肌肉相关基因研究进展

长期以来!建立在微效多基因模型基础上的传
统数量遗传学缺乏剖解#分析单个数量性状基因的
方法和手段!分子数量遗传学的出现则改变了这种
局面"近年来!运用分子数量遗传学的研究方法挖
掘#筛选数量性状基因或连锁标记一直是畜牧科学
的研究热点"截至!&&$年!在猪的遗传图谱上已经
有,!%个基因和#(%#个标记位点!物理图谱上已经
有#$#’ 个基因和标记 $>11/&’’III+F28*D2+
76L1612+23.’%"猪基因作图结果的快速积累为其
经济性状相关基因研究奠定了良好的基础"在有关
脂肪和肌肉相关基因研究中!通过候选基因法$:68C
373612F2826//0*6:>%或基因组扫描法$F28*D2C
I732L:68%!在统计模型的支持下鉴定与生长#胴体
和肌肉品质性状相关的基因或连锁标记!这方面的
研究已积累了不少资料"
研究成果最显著的是两个近乎质量性状基因的

肉质控制座位!即氟烷基因$!08%和酸肉基因$#D%"
氟烷基因$!08%中的氟烷敏感等位基因$!088%已被

;.G77*408E$#,,#%(#)和K26:>*408E$#,,(%(!)证明
能促进肌肉生长!抑制脂肪沉积并能导致\-B肉的
发生!已清楚这些效应是由基因本身所致"酸肉基
因$#D%是另一个可以确定为主效基因的少数基因
之一!其中的等位基因#D@使得猪肉加工后失重

多#引起酸肉状态!并在育种实践中成功应用($!%)"
生长激素$F0*I1>>*0D*82!F!%基因和类胰岛素生
长因子$%FGC#%基因由于在生长轴中调控地位的重
要性而曾被当作肌肉生长性状的候选基因(’!")"心
脏脂肪酸结合蛋白基因$>2601<61156:73478378F
/0*1278!!HG’)I%和脂肪组织脂肪酸结合蛋白基因

$637/*:512<61156:73478378F/0*1278!’HG’)I%作为
肌内脂肪含量$78106D.L:.960<61:*81281!%7G%的候
选标记已引起了国内外学者的关注!并有部分肯定
性的研究结果(A!##)"此外!12\6L等$#,,,%认为肌
细胞生成素基因$D5*F2878!7JKF%和初生重#生长
速度及瘦肉率相关(#!)"钙蛋白酶抑制蛋白基因
$:69/6L16178!=’(&%和抑肌素基因$D5*L16178F282!

7(&D%是肌肉生长的重要候选基因之一(#$)"与脂
肪酸代谢有关酶类#结合蛋白基因是背膘厚和瘦肉
率的重要候选基因!如激素敏感脂肪酶基因$>*0C
D*82L28L717W297/6L2!!(/%#肥胖基因 $*42L2!

K)%等"在L&/定位方面!]2V*878F等$#,,,%利
用#!"个微卫星标记将背膘厚L&/定位在"号和!
号染色体上!同时将肌内脂肪L&/定位在!#%#(和

"号染色体上(#%)"还有研究者将肌纤维数L&/定
位在#!号染色体上!将肌肉嫩度 L&/ 定位在%#"
和#’号染色体上!以及将平均背膘厚和腹肥肉率

L&/定位在%号染色体上"
综合目前的研究文献看!与肌肉生长或脂肪沉

积相关的L&/在##!#$#%#(#"#,##!##$##’和#A
号染色体上均有发现"在这些研究中!L&/的加性
效应及在染色体上的位置的重复性不高#稳定性差"
基因产生的生物学效应的分子机制多基于人为推

测"除了氟烷基因$!08%和酸肉基因$#D 基因%这
类近乎质量性状基因的主基因外!对于肌肉生长#脂
肪沉积这类典型数量性状的研究尚没有普遍认可的

结果!所鉴定的基因或标记还远达不到分子育种应
用的程度"

!!猪脂肪和肌肉相关基因转录谱及研
究方法的研究概况

!!基因表达谱$2Z/02LL7*8/0*<792L%包括转录谱
$1068L:07/1*D2*01068L:07/17*869/0*<792L%和蛋白谱
$/0*12*D2*0/0*12*D7:/0*<792L%两个方面"但在国
内!人们并没有严格区分表达谱和转录谱的内涵!通
常基因表达谱特指基因转录谱"基因转录谱一般指
特定生物学过程的基因群表达"严格地讲!由于组
成型基因不提供特异信息!因而基因转录谱特指目
标组织或细胞在发育过程中奢侈基因$9.Z.05F282%
的顺序表达"这里的发育过程是广义的!除了自然
生长与分化过程之外!还包括各种生理状态的转换
过程!如正常与病理状态#正常与激活状态#疾病与

!"# 遗!传!"#"$%&’( $)*+,+-.%!&&’!!!!!!!!!!!!!!!!!"卷!



治疗状态的转换等!由于转录谱工具可以从基因表
达水平系统研究猪肌肉发育的分子机制"因此从基
因转录谱水平探讨猪肉相关性状分子遗传基础亦是

近几年猪基础研究的重要内容之一!
研究肌肉和脂肪相关基因转录谱的方法有两

类"一是基于生物信息学的电子信息杂交方法"即查
询各类表达数据库"进行综合分析"研究基因的数字
化差异表达图谱##’$"这种方法可以对某些基因的生
物学功能或肌肉和脂肪发育过程的参与基因进行鉴

定##(!#A$%二是分子生物学实验方法!用于基因表达
研究的实验方法有)*01>208杂交&逆转录C\=[’[?C
\=[(&差异显示\=[方法’37<<2028176937L/965[?C
\=["]][?C\=[(&消减杂交’L.4106:17W2>540737E6C
17*8"-O(&])M芯片技术’])M:>7/12:>87X.2(&基
因表达系列分析’L2076968695L7L*<F2822Z/02LC
L7*8"-MYB(&表达序列标签串联排列连接’16832D
600652397F617*8*<2Z/02LL23L2X.28:216FL"?MKC
B-?(##,$和Y282=69978F等!
在目前肌肉和脂肪相关基因转录谱的有关研究

中"多为建立在小鼠和人中探讨具有潜在医学价值
的特定基因"如R768F等’!&&!(为了研究心肌耐氧
能力用-MYB技术测定氧胁迫和经OS;C#69/>6处
理心肌的基因表达差异#!&$&张芳林等’!&&!(为了延
缓衰老而研究骨骼肌老龄化相关基因的表达谱&为
治疗].:>2882型肌肉营养不良’]Q](而对营养失
调病人骨骼肌和标本中的基因表达情况进行:])M
D7:0*60065分析’)*F.:>7"*408E!&&$(等!而有关
猪肌肉组织和脂肪细胞正常发育过程中基因表达谱

的研究文献相对较少!T67等’!&&$(用:])MD7C
:0*60065技术测定了猪不同类型骨骼肌中低等和中
等丰度表达基因的差异转录谱"鉴定出一批可能参
与肌肉表型决定’/>28*15/232120D78617*8(的候选
基因#!#$!本室潘佩文等’!&&#(用 D[)M差异显示
技术分析了不同猪种肌肉发育过程中基因的表达差

异"筛选出一批猪种特异表达和差异表达的B-C
?L#!!$!我室赵书红等’!&&$(用:])M宏阵列’:])M
D6:0*60065(技术进行了相同目的的研究#!$$!Y.*
等’!&&&(对$?$CK#前脂肪细胞分化的基因转录谱
进行了:])M)B-?D7:0*60065分析"发现脂肪细胞
分化过程中约有#)$的基因在表达量上相差’倍以
上#!%$!R7等’!&&&(就TQ\C!诱导脂肪细胞表达进
行了分析#!’$! 6̂*等’!&&!(发展了从猪骨骼肌均

一化:])M文库生成用于猪骨骼肌生长发育研究的
载体B-?L的方法#!($!此外"还有很多讨论基因差
异表达研究技术问题的报道##’"#("#A"!"!$’$!
目前"肌肉细胞的普通生物学分化&发育过程是

清楚的!哺乳动物肌细胞发育包括$个阶段"即成
肌细胞’D5*496L1(分化形成阶段&成肌细胞迁移增
殖阶段和肌管’D5*1.42(形成阶段!目前已鉴定出

%种控制肌细胞发育的基因"即 <52 ]&<56’&

<52.*-+-和<36%!这些基因的表达产物形成同源
二聚体或异源二聚体调节肌细胞特异基因转录"促
进肌肉分化!752]和 <56’促进成肌细胞的形
成"肌管形成离不开 <52.*-+-"这些基因的顺序表
达对肌细胞的分化起关键的调节作用!不过"肌形
成过程是极其复杂的"涉及很多胞质细胞因子"包括
细胞凋亡过程!很多决定因子&增强因子和细胞周
期调节因子还是未知的!影响肌纤维数量&肌纤维
生长速度等对育种有重要意义的关键因子亦待鉴

定!对于脂肪细胞的分化过程的部分分子基础亦较
为清楚!脂肪细胞系起源于中胚层多能干细胞"经
间充质前体细胞和前脂肪细胞"进而发育为成熟脂
肪细胞!脂肪细胞的终末分化过程涉及#&&多种蛋
白表达水平的改变!脂肪细胞的分化诱导涉及多种
激素和生长因子"目前已经鉴定出%条信号传导途
径!在细胞内部"=)BT\转录因子家族&\\M[转录
因子家族是已鉴定出对脂肪细胞分化起调节作用的

转录因子!一些抑制脂肪细胞分化的因子也被鉴定
出来"如 ’IH!!&&DGH!&前脂肪细胞因子等!不
过"很多脂肪细胞分化过程中的转录调控因子的功
能尚待阐明"信号传导的胞内作用机制还缺乏足够
的认识"而且在猪活体肌细胞和脂肪细胞的分化过
程中"二者如何相互影响的分子机制都是需要研究
的内容!
从这些研究进展可以发现"猪基因转录谱的研

究主要局限于分子生物学实验方法"鲜见运用数字
化研究方法的公开报道!而在已报道的分子生物学
实验方法中"差异显示技术’]][?C\=[和消减杂
交(检测基因数目有限"重复性差"不适合大规模的
基因表达研究!而Y282=69978F是一项受专利保护
的技术!?MKB-?除了部分流程外"与-MYB非常
相似"但必须使用基于 _24浏览器的软件"而且在
猪的研究中目前尚无文献报道!])M芯片技术和

-MYB技术是两大高通量检测技术"很适合用于猪

$"#!#期!!!!!!!!!!!!!!!!!!朱猛进等*猪肉基因’组(研究进展及相关问题探讨



肌肉发育和品质相关性状的研究中!但在已公开的
文献中!鲜见应用这两类技术探讨猪肉性状分子遗
传基础的研究报道"尽管少数实验室开始在猪中运
用:])M阵列和-MYB这类基因高通量技术研究猪
的基因转录谱!但那些旨在筛选猪经济性状主基因
或关联标记的普通研究室很难承担:])M阵列和

-MYB技术带来的高昂实验成本"总而言之!目前
有关猪肉性状基因转录谱的研究并不系统!侧重于
分子生物学技术本身的研究较多!一些新的研究策
略的运用相对不足"该领域的研究需要进一步加强
和深入!直接以分子育种为目标的研究也需尽快开
展"

$!猪脂肪和肌肉相关基因研究中的不
足之处

>?@!分子数量遗传学研究的不足
目前猪脂肪和肌肉相关基因研究主要集中在分

子数量遗传学研究方面!其中一个不足之处体现在
将典型数量性状基因作为质量性状基因来处理!过
分强调单个基因的作用!忽略了数量性状与质量性
状的遗传基础差异"与质量性状不同!对于数量性
状重要的不是性状的表现与否!而是性状的表现程
度"这两个层面对应着性状构成物质的编码基因和
编码基因的多级上游调节基因"因此将质量性状基
因研究策略直接应用到数量性状基因研究是不合适

的"数量性状受控于多基因!单个基因效应不如质
量性状基因明显!对单个基因的操作难以实现数量
性状的明显遗传改良"毫无疑问!目前此类研究的
一个不足之处在于没有从基因表达调控的整体特征

上进行把握!因而不能确定目标基因在肌肉和脂肪
细胞分化发育过程中的相对重要性"肌肉和脂肪生
长发育是一个由多基因参与的复杂生理过程!肌肉
和脂肪细胞特异表达多基因之间表达调控的信息传

递网络是肌肉和脂肪相关性状发育的分子基础"在
目前猪脂肪和肌肉相关基因的研究中!过分关注单
个基因"实际上!这种思路不符合数量性状多基因
遗传的生物学基础"脂肪和肌肉相关性状属于典型
的数量性状!受控基因较多!单个基因的效应不足以
明显改变肌肉和脂肪的宏观性状#如明显提高肌肉
生长速度或脂肪沉积速度$改善猪肉品质等%"到目
前为止!质量性状基因的标记辅助选择是成功的!但
对于典型的数量性状尚未见到经得起重复验证的报

道!原因之一就是过分注重单个基因的作用"
由于高等哺乳动物基因组中绝大部分基因在不

同程度上存在染色体同源片段对应的进化事实!因
此在结构基因组意义上!高等哺乳动物间的相同和
同源基因数量和种类的差异是很小的!如在人和小
鼠全套基因组的$!%万个功能基因中仅有$&&多
个完全不同的基因"由此可见!具体性状的表现主
要取决于多个基因不同的表达模式!而不是取决于
参与基因的结构和种类!因此在探讨肌肉和脂肪相
关基因的功能研究中!应注重功能基因的系统表达
模式"因此!从基因调控表达网络着手!从整体上探
讨肌肉和脂肪相关性状发育过程中有关基因的表达

特征!这样有助于筛选那些在肌肉细胞和脂肪细胞
分化和发育过程中起关键作用的重要功能基因"

>?A!基因转录谱研究策略的不足
从文献的数量上看!相对于分子数量遗传学的

研究结果!猪肉相关性状基因转录谱的研究十分薄
弱!而且这些研究尚存在诸多不足之处!其不足主要
反应在两方面&##%实验技术的不足"目前在猪中研
究肌肉表达谱的研究多采用差异显示技术和:])M
阵列技术"差异显示技术检测基因数目有限!稳定
性较差!不能满足规模化分析的要求"而:])M阵
列技术不属于’开放(结构检测技术!只能检测已点
在载体上基因的表达量!对于未知基因的检测无能
为力"#!%将肌肉和脂肪受控基因的转录谱分离开
来!独立进行研究!这是目前运用基因转录谱技术研
究肌肉和脂肪性状发育分子基础的又一缺陷"这类
研究忽略了近年来内分泌学的一些新成果!即旁分
泌#\606:0782L2:0217*8%和自分泌#M.1*CL2:0217*8%
的影响"实际上!猪肉中骨骼肌细胞控制基因和脂
肪细胞控制基因是联系紧密$不可分割的"我国地
方品种肌肉生长速度慢!但脂肪沉积较早且多!而西
方现代猪种肌肉生长速度快!脂肪沉积量相对较少!
从而影响了肌肉品质"显然!肌肉细胞控制基因和
脂肪细胞控制基因是一个紧密联系$相互制约的平
衡系统!二者的平衡点是肌肉品质的决定因素!最终
反应了猪的生产类型"肌肉品质主要反应在到屠宰
日龄肉块中肌肉和脂肪的相对比例"用动态的观点
来看!问题的焦点体现在活体内肌肉细胞和脂肪细
胞分化和生长相对速度的竞争上面!因此二者是一
对相互拮抗的耦合体!是密不可分的整体"可见!目
前同类研究的另一个不足之处就是将两者分离开

%&# 遗!传!"#"$%&’( #)*+,+-.%!&&’!!!!!!!!!!!!!!!!!"卷!



来!

%!结!语

目前"用分子数量遗传学方法数量基因进行定
位的研究结果积累很快"但能得以确认的结果却很
少#杨达"!&&$$%$(&!这种尴尬局面同样存在于猪肌
肉相关性状的基因定位结果中!另一方面"用平行
遗传学#/6069929F28217:L$策略探讨猪肌肉多基因调
控的研究仅初见端倪!总而言之"猪肉生长’发育
#包括骨骼肌和脂肪细胞发育$研究中有很多尚未解
决的问题"特别是猪肉性状中具有重要育种意义的
具体生物学指标的分子遗传基础研究甚为欠缺"如
肌纤维数量’肌纤维生长速度’脂肪在皮下和肌间等
不同部位沉积的分子机理"以及骨骼肌细胞和脂肪
细胞分化及生长发育的基因互作机制均有待阐明!
典型数量性状拥有一套边界模糊’但相对独立的多
基因调控系统"多基因的整体调控特性甚为重要!
猪肉相关性状是典型的数量性状"受控于多基因调
控系统"用新近出现的并行遗传学方法研究猪肉分
子遗传特性是阐明骨骼肌和脂肪发育分子机理的重

要手段和方法!和经典数量遗传学用黑箱思维处理
多基因作用有本质的不同"用并行遗传学方法从整
体特征上探索猪肉性状相关特性的分子遗传基础"
是基于系统学的观点和方法!并行遗传学研究是建
立在高通量分子生物学实验的应用基础之上的"所
以今后该领域的一个十分重要的研究方向是运用高

通量检测技术"解决猪肉生长’发育分子机理研究中
仍然模糊的问题"特别是对猪骨骼肌细胞和脂肪细
胞分化及生长发育的基因互作机制的系统解析!这
将为猪生长速度和肌肉品质这对表型拮抗性状的共

改良提供系统的理论依据!
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].0*:"K68306:2683?6*Ĉ.68/7FL+&>*3+2.*-282.5"!&&&"

’%#A$)#!!’!#!$"E
%(&!U8*00="Q*L20Y"Q.9920B"Y29320D688O+MLL*:7617*8L*<

F!F282W607681LI71>/20<*0D68:210671L78;!F2820617*8L*<

B.0*/268I7934*60"\7210678683Q27L>68/7FL+’-+<F*-*4"

#,,""!A#!$)#!%!#!AE
%"&!=6L6LC=600799*B"\0799CM36DLM"\07:2-Y"=9.1120M="U70VC

/6107:VT _+[29617*8L>7/*<F0*I1>>*0D*8268378L.978C97V2

F0*I1><6:1*0C#F28*15/2LI71>F0*I1>683:60:6LL10671L78

LI782+’-+<F*-*4"#,,""!A#!$)AA!,$E
%A&!Y20428L;"a204.0F;R"a68Q*20V20VO?"B8F29T"T.7L1_"

a220V6D/RO"12\6L"MLL*:7617*8L*<>2601683637/*:512<6115

6:73C478378F/0*1278F2822Z/02LL7*8I71>78106D.L:.960<61:*8C

128178/7FL+M’-+<(9+"!&&#"",#!$)$%"!$’%E
%,&!Y20428L;"R68L28M"W68B0/MR"O60320L;"Q2.I7LL28?O"

[21128420F20Y+?>2637/*:512<61156:73C478378F/0*12789*:.L)

:>606:1207E617*86836LL*:7617*8I71>78106D.L:.960<61:*8128178

/7FL+70<<F*-2<*"#,,A",##!$)#&!!!#&!(E
%#&&Y20428L;"[21128420F20Y"K28L106RM"a220V6D/RO"12\6L

Q;+=>606:1207E617*8":>0*D*L*D699*:697E617*8"683F28217:

W607617*8*<1>2/*0:782>2601<61156:73C478378F/0*1278F282+

70<<F*-2<*"#,,""A#’$)$!A!$$!E
%##&)2:>129420F20]"\702La"-**9V821R"-1.0"T02DY"Q.29920

Q"Q.29920-+S8106D.L:.960<61:*81281683F28217:W607681L61

<61156:73C478378F/0*12789*:778M.L10768/7FL+M’-+< (9+"

!&&#"",###$)!",A!!A&%E
%#!&12\6LQ;"-*.D7997*8M"O60320L;K"a204.0F;R"W68328

T*L:>?R"Y692L9**1\"Q2.I7LL28?O+S8<9.28:2L*<D5*F2878

F28*15/2L*84701>I27F>1"F0*I1>0612":60:6LLI27F>1"46:V<61

1>7:V82LL"6839268I27F>1*</7FL+M’-+<(9+"#,,,"""#,$)

!$’!!!$’(E
%#$&B08L1=_"Q2832EBM"[*47:M"[*1>L:>793Q;+[6/73:*DC

D.87:617*8)D5*F2878#7JKF$/>5L7:6995D6/L1*/*0:782:>0*C

D*L*D2,X!+#CX!+(+M’-+<(9+"#,,A""(##$)$!AE
%#%&32U*878F]R"R68LLKK"[61178VM\"W68‘20L\M"32a072L

TR"Y0*2828QM"W68320\*29RR"32Y0**1\)"T06L:6D/B

_"W68M0283*8VRM+]212:17*8*<X.68171617W2106719*:7<*0

46:V<611>7:V82LL68378106D.L:.960<61:*8128178/7FL#-.LL:0*C

<6$+F*-*4+9B"#,,,"#’!#%$)#(",!#(,&E
%#’&M.37:-12/>682683=96W2072R268CQ7:>29+?>2L7F87<7:68:2*<

37F7169F2822Z/02LL7*8/0*<792L+F*-2<*#*B"#,,A""),A(!

,,’E

#&#!#期!!!!!!!!!!!!!!!!!!朱猛进等)猪肉基因#组$研究进展及相关问题探讨



!#("T6V65Q#N>6*\#=>28R#O*<<D68B\+MI24C6::2LL7492

:*D/92121068L:07/1*D2*<8*0D69>.D68683]Q]D.L:92+D*:H

32<:B9:8$+B23;#!&&!##!$-.//9#%&-#!’!#%#+
!#""Q*028*R=#\6.ILB#W68U6D/28MO#R2397:V*W6Q#32a7C

G9320RR#[7LC-169/20L=+=9*878F*<17LL.2CL/2:7<7:F282L.L78F

L2076968695L7L*<F2822Z/02LL7*868368*W29:*D/.1617*869

L.4L106:17*86//0*6:>+F*-2<+9B#!&&##"’$#H$%&"&!"(E
!#A"T*01*9.EE7-#3’M92LL7;#[*D.6937=#]687297YM+?>2>.D68

63.91LV292169D.L:921068L:07/17*869/0*<79202:*8L10.:123456

8*W29:*D/.1617*8696//0*6:>+F*-2<*#*B#!&&&##&$$%&

$%%!$%,E
!#,"-/782996]Y#T20860378*MU#[23378FM=#U*.1E\#_27 #̂

\0611BU#Q520LUU#=>6//299Y#Y20V28-#Q:=*88299-R+

?6832D600652397F617*8*<2Z/02LL23L2X.28:216FL$?MKB-?%&

682ID21>*3<*0F28206178FF9*469F2822Z/02LL7*8/0*<792L+

D:98*+9’9+;B#*B##,,,#!"$#A%&2!!+
!!&"R768F=#K.O#a78:281UM+Y2822Z/02LL7*8/0*<792L78>.D68

:60376::299LL.4G2:1231*>5/*Z76*02Z/02LL78F6>54073<*0D*<

OS;C#69/>6+I>5B+28F*-2<+9B#!&&!#A$#%&!$!$!E
!!#"T67J#Q:Y7997W065=#]6=*L16)#]*0868-#BW68LY#-1260

QR#=>68FU=+]2W29*/D281*<6/*0:782LV292169D.L:92:]C

)MD7:0*60065&68695L7L*<37<<202817691068L:07/12Z/02LL7*878

/>28*15/7:699537L178:1D.L:92L+)7=F*-2<+9B#!&&$#%$#%&A+
!!!"\M)\27C_28+-2/60617*8#732817<7:617*86839*:617*8*<37<<20C

281769952Z/02LL23B-?L7837<<2028132W29*/D28169/>6L2*</*0C

:782D.L:9268337<<20281/7F40223L+\>]+?>2L7L*<O.6E>*8F

MF07:.91.069P87W20L715#!&&!+
潘佩文+猪不同品种或发育阶段肌肉组织中差异表达B-?的

分离(鉴定和定位+华中农业大学博士学位论文#!&&!+
!!$"N>6*-O#)211921*8]#K7._#;71EL7DD*8L=#B08L1= _#

[6825)B#?.FF92=U+=*D/92D281605])MD6:0*60065686C

95L2L*<37<<20281769F2822Z/02LL7*878/*0:782<2169683/*L186169

D.L:92+M’-+<(9+#!&&$#A#$,%&!#",!!#AAE
!!%"Y.*b#K76*U+M8695L7L*<F2822Z/02LL7*8/0*<7923.078F$?$C

K#/02637/*:51237<<202817617*8+F*-*#!&&&#!’#$#%&%’!’$E
!!’"R7b#=>28]#b.=#O6007L-B#Q.835Y[#̂ *8236?+\61C

1208L*<F2822Z/02LL7*86LL*:76123I71>TQ\C!C783.:23*L12*C

496L1683637/*:51237<<202817617*8*<D2L28:>5D69/0*F2871*0

:299$?$C;%%!M+M)2-*7+-*37*401#!&&&##A$$%&#$!!#$,E
!!(" 6̂*R#=*.LL28L\Q#-66D6\#-.:>516-+B08L1=_+Y2820C

617*8*<2Z/02LL23L2X.28:216FL<0*D68*0D697E23/*0:782

LV292169D.L:92:])M9740605+’-+<)+24*9>-28#!&&!##$$!%&

!##!!!!E
!!""_2992-#T0**VLM#?>*081*8=M+-282L:28:2C0296123:>68F2L

78F2822Z/02LL7*878D.L:92&L7D79607172L68337<<2028:2L42C

1I228D7:2683D28+I>5B+28F*-2<+9B#!&&##’$!%&("!"$E
!!A"=>28FY#\*0120R]+?068L:07/17*869/0*<792*<0612Z106*:.960

D.L:9245L2076968695L7L*<F2822Z/02LL7*8+%-A*B4KN>4>08<28

O+B(9+#!&&!#%$$%%&#&%A!#&’AE
!!,"Q**35]#N*.N#Q:S81502K+=0*LLCL/2:72L>540737L617*8*</7F

[)M1*>.D68859*8D7:0*60065L+)7=F*-2<+9B#!&&!#$$#%&

!"E
!$&"=>7LD60R]#Q*83696?#;*ZO-#[*4201LB#K68F<*03]#

Q6L976>B#-69*D*8][+M8695L7L*<02L.91W6076479715<0*D>7F>C

328L715 *97F*8.:92*1732 60065L :*D/6078F L6D2CL/2:72L 683

:0*LLCL/2:72L>540737E617*8L+)+24*9>-+P:*B#!&&!#$$$$%&

’#(!’#A#’!&#’!!/6LL7D+
!$#"N>6*O#O6L172?#_>71<7293QK#T*002L28C]692MK#R2<<025-

-+‘/17D7E617*86832W69.617*8*<?"46L23[)M9782606D/97<7C

:617*8/0*1*:*9L<*0:])MD7:0*6006568695L7L+)7=F*-2<+9B#

!&&!#$$#%&$#E
!$!"]*007L][#[6D6V07L>868[#?06V6L]#].3E7V;#T29W69[#

N>6*=#)F.528M+M>7F>9502/0*3.:7492#978260#6836.1*D6C

123L6D/92/02/60617*8D21>*3<*0])MD7:0*60065L+F*-2<*

#*B#!&&!##!$(%&,"(!,A%E
!$$"Q23>*06Q#T*.L6D06Q!83#N>.]#-*D420FK#R6:*4LB[+

P/02F.9617*8*<:*996F28L3212:12345F28260065786D*329*<

<9*IC783.:23/.9D*8605W6L:.96002D*32978F+’<MI>5B+28!*034

=+39I>5B+28#!&&!#!A!$!%&O%#%!%!!+
!$%"U*1>6/6997[#̂*320-R#Q682-#K*.F>068?\+Q7:0*6006502C

L.91L&>*I 6::.06126021>25？)7= )+2+-623<04+9B#!&&!#

$$#%&!!E
!$’"K20:>20QR#P00.176M‘#O.0L1K]+=9.L12078F*<>*.L2V22/78F

F282L/0*W732L6.87<723D*329*<F282*0320781>2>.D68F2C

8*D2+D04F*-*4#!&&!#$#$!%&#A&!#A$E
!$(" M̂)Y]6+-1617L17:6968695L7L6832Z/207D2816932L7F8<*0D6/C

/78FF282L*<:*D/92Z10671L783*D2L17:687D69L+’940F*-*4+90

(+-+90#!&&$#$&$#!%&##A$!##,!E
杨!达+家养动物复杂性状基因定位的统计分析和实验设计+
遗传学报#!&&$#$&$#!%&##A$!##,!+

’&# 遗!传!"#"$%&’( $)*+,+-.%!&&’!!!!!!!!!!!!!!!!!"卷!


