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徐彦辉 

博士，研究员，博士生导师,“浦江人才计划”,国家“重大科

1999年清华大学生物科学与技术系获学士学位， 2004

2004-2007在普林斯顿大学分子生物学系做博士后。2008

物学实验室，先后任职副研究员，研究员。研究成果发

Struct Mol Biol”, “Genes & Development”, “J Biol Chem

研究方向： 

我们的研究目标是综合利用结构生物学，生物物理和生物化学等手段，深入理解生物大分子

础，尤其是针对和人类疾病密切相关的重要蛋白质及蛋白质复合物，包括： 

1.染色质组装和修饰的调控机制 

表观遗传(epigenetics)修饰及其所调控的染色质结构变化在基因的转录和整个基因

的生长，分化，胚胎发育，干细胞分化与重编程，与多种疾病的发生密切相关。本

手段，对参与染色质组装修饰的蛋白质复合物进行结构和相关的功能研究，以阐

机制。我们最近解析了组蛋白去甲基化酶ceKDM7A与其催化、识别底物的多种复

号，去除转录抑制信号的分子机制。 

2.肿瘤发生信号转导通路 

Hippo signaling pathway是近几年新发现的一个信号通路，通过促进细胞调亡和限制

信号通路最早在果蝇的遗传学实验中发现，其组分从果蝇到哺乳动物都非常保守。

级联反应传递到下游，磷酸化并降解癌基因YAP，抑制其转录激活功能。该通路的

肿瘤中发现了上游的肿瘤抑制因子的失活和下游的YAP的高表达。本实验室自2008

白及蛋白复合物结构与功能。已经完成了转录激活复合物YAP-TEAD的研究，阐

TEAD发挥功能的分子机制，并找到了依据TEAD表面设计抗肿瘤药物先导化合物的

路上游的重要复合物的结构和功能研究，以深入理解接触抑制信号从膜外都核内

3.药物先导化合物的设计和筛选 

本课题组长期的目标是希望利用基础研究的成果，利用复旦大学药物开发的平台

作。目前，在YAP-TEAD结构的基础上，我们发现TEAD表面存在作为小分子抑制

的结合，进而抑制癌基因YAP的促进细胞增殖的活性。我们正在开展针对YAP-TEAD

信息，设计和筛选得到阻碍YAP结合的药物先导化合物，有可能成为潜在的抗肿

的多位专家合作，针对另外几个靶点开展药物筛选的工作。 

联系方式： 

地址：东安路 130号，明道楼 715室，上海 200032  

电话：021-54237294 (办公室)，021-54237880 (实验室) 

传真：021-54237294 

邮件：xuyh@fudan.edu.cn, or xuyanhui@gmail.com 

 

 



实验室主页：http://xtal.fudan.edu.cn  
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