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摘要Hoxa-11基因调节鱼类鳍和四足动物肢的发育,在脊椎动物进化过程中起着重要的作用.利用人和鼠的Hoxa-11基因保守序列

设计了两个兼并引物,通过PCR扩增到了矛尾鱼的Hoxa-11基因。经克隆和DNA序列分析,该片段为2065bp,包括绝大部分外显子I,内含

子和部分外显子Ⅱ,编码204个氨基酸.其氨基酸序列与人、鼠、鸡、蛙和斑马鱼的同源性分别为66.0%、67.6%、74.4%、72.8%和5

9.7%。外显子I的长度从矛尾鱼到蛙、鸡、鼠和人呈现逐步上升趋势,人比矛尾鱼增长了16%.进一步分析,外显子I可分为4个区域:两

个高度保守区域,1个中度保守区域和1个可变区域。外显子I的长度变化主要是由于可变区域内丙氨酸同聚物以及两侧富含甘氨酸和

丝氨酸序列的累积。矛尾鱼只有1个由两个丙氨酸组成的同聚物,蛙有1个由5个连续丙氨酸组成的同聚物,而鸡、鼠和人有3个丙氨酸

同聚物,其中最大的同聚物由7个连续丙氨酸组成,而且在同聚物两侧出现了富含甘氨酸和丝氨酸序列.这表明可变区域可能与脊椎动

物进化和鳍-肢转换过程中新功能的获得有关。同源异型盒所在的外显子Ⅱ区和剪接位点是高度保守的。内含子的长度变化较大,但

在其内部也发现了两个高度保守的35bp和16bp的DNA片段,这两个片段在人、鼠、鸡、蛙和矛尾鱼中是完全相同的.这些序列的高度

保守性提示其功能上的重要性。  
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