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  本刊中 包含“虚拟筛选； 

靶受体； 蛋白 配体结合”的 
相关文章 
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虚拟配体筛选：策略、前景及其限制 
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摘要  与高通量筛选相比，虚拟配体筛选（VS）是用计算机程序选择化合物，预测它们与靶受体的结合情况。其
关键前提是知晓蛋白 配体结合所需空间和能量的标准。本文讨论了VS的靶选择，分析和制备及如何编辑候选配
体数据库。也考虑了VS运转的工具、策略、评分的精确度和结果的排序问题。 
关键词   虚拟筛选； 靶受体； 蛋白 配体结合    

分类号 R914.2   

  Abstract
  

Key words   

DOI:   

 

 通讯作者     


