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摘要  

目的 克隆间日疟原虫河南分离株与湖北分离株红内期18S rDNA，并进行同源性分析。 方法 采用PCR方法从间

日疟患者血样DNA中扩增间日疟原虫18S rDNA，纯化后与pGEM-Teasy质粒连接，转化大肠埃希氏菌

JM109；阳性克隆质粒经双酶切鉴定后，进行序列测定，采用BLAST和MEGA4生物软件分析同源性。 结果 间

日疟原虫18S rDNA扩增片段大小为998 bp；阳性克隆重组质粒经双酶切鉴定，与预期结果相符；序列测定结

果显示，河南、湖北2分离株间日疟原虫18S rDNA序列完全相同，与GenBank中报道的12株间日疟原虫相同

序列进行比对，其同源性均大于99%；用邻位连接法（neighbor-joining，NJ）和非加权组平均法

（UPGMA）2种方法构建系统发生树发现，河南分离株、湖北分离株与间日疟原虫X13926.1株遗传距离小，同

属一个分支。结论 克隆了间日疟原虫河南与湖北分离株红内期18S rDNA，该基因序列在不同地理株间遗传稳
定。 
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