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1999-2008年广东省韶关市H3亚型流行性感冒病毒的变迁 

邓俊兴1 ，陈艳1，2，宾羽琳1 ，陆家海2 ，张欣3  ，陈东桥1 ，胡国超1 

1.广东省韶关市疾病预防控制中心，广东韶关512028；2.中山大学公共卫生学院； 3.广东省疾病预防控制中心 

摘要： 

目的通过A型流行性感冒（流感）病毒H3亚型血凝素HA1基因的变异，探讨韶关市1999-2008年H3亚型流感病毒的

变迁。方法复苏韶关市疾病预防控制中心保存的历年H3亚型流感毒株，提取病毒RNA，RT-PCR扩增病毒HA1基
因，纯化产物进行核苷酸序列测定，使用DNA Start MegAlign等生物软件包对序列进行分析。结果研究测定了4个
年份的流感毒株,与代表株A/Panama/2007/1999相比，同源性为91.3%～93.8%,在5个抗原决定簇共14个氨基酸

发生变异,RBS上有6个位点发生变异,各毒株均在不同的位点上增加了一个糖基化位点；与代表株

A/Fujian/411/2002 比较，同源性为90.2%～97.7%,18个氨基酸变异发生在5个抗原决定簇，10个氨基酸变异发

生在RBS，A/SG/199/1999，A/SG/y009/2008分别增加了一个糖基化位点；与代表株A/Wisconsin/67/2005比
较,同源性从88.3%～98.4%，共有14个氨基酸变异发生在5个抗原决定簇，RBS上有9个氨基酸发生变异, 各毒株

均在不同的位点上增加了一个糖基化位点；本次研究的毒株变异率逐渐下降，变异最活跃的两个氨基酸第158和
173位点分别位于B和D抗原决定簇。结论韶关市H3亚型流感病毒在1999-2008年间发生了3次抗原性变异，每一次

变异大约间隔3～4年。从2008年的氨基酸变异情况得知，H3亚型流感病毒的抗原性漂移有增强的趋势。 
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