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科学家绘制出甲型流感病毒基因组结构图
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甲型流感病毒已经对人类健康构成重大威胁。近日，发表在Nature Microbiology上的一项研究，一个来

自英国、澳大利亚和美国的国际科学家团队绘制出甲型流感病毒基因组的结构图，并描述了他们对病毒的遗传

分析以及所了解到的情况。

随着时间的推移，微生物学家和各国的卫生官员都担心未来致命性流感病毒会更加容易传播，甚至这种病

毒会引发大规模流行，导致全世界数百万人死亡。因此，科学家们继续深入研究流感病毒。

在这项新的研究中，研究人员绘制出甲型流感病毒(IAV)的基因结构图，并指出这种病毒会造成严重的健康

威胁。
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通过绘制它的遗传结构，研究人员观察其8个单链RNA片段是如何锁在一起的。这很重要，因为它们是形

成新病毒手段的一部分。他们指出，过去大流行背后的病毒是通过重组而产生的。在重组过程中，一种病毒感

染一个物种（如鸟类），然后与另一种病毒交换基因，这种病毒感染再另一个物种（如人类）的个体。这种交

换导致产生具有宿主新抗原的病毒，这些抗原将不会有针对它的现有抗体，从而使宿主很容易受到感染。

该基因组结构的详细图谱，为片段间RNA相互作用如何在不同的IAV菌株重组过程中驱动vRNP共分离提供

了直接证据。研究人员注意到，这些片段包含在单个病毒核糖核蛋白复合物中，在那里它们被打包成单个病毒

颗粒。

在进一步了解这些片段是如何结合在一起的过程中，研究人员将能够识别哪些病毒与其他病毒兼容，从而

为未来的大流行候选病毒提供各种观察列表。

研究团队表示，他们的研究结果是一个路线图，虽然不能用于预测特定病毒大流行可能发生的时间，但能

知道哪些病毒更容易交换基因，这就缩小了可能性，从而加快了疫苗的开发。它还可以帮助负责应对大流行的

研究人员评估其可能的严重程度，以便采取适当措施阻止其传播。
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