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健康报2007年5月16日报道，为什么我国狂犬病持续严重流行？为什么相当一部分狂犬病死亡病例犬伤后接种过疫苗却没能奏

效？近日启动的国家“863”课题——“狂犬病毒反向遗传系统建立与我国狂犬病持续流行机理探讨”将对此做出回答。 

该课题负责人、中国疾病预防控制中心病毒病预防控制所唐青研究员表示，这是我国首次对狂犬病毒完整结构特点展开研究，

探求我国狂犬病持续流行机理与免疫失败机理，进而制定实施更有效的狂犬病预防控制策略。  

据介绍，狂犬病毒分子结构及其变异状况直接关系到狂犬病毒的致病性与流行程度，而目前我们对狂犬病毒完整结构特点尚不

清楚，其遗传变异及毒力特点的盲区也较多。近年我国狂犬病持续攀升，发病数居世界第二，病死率常年居全国报告传染病之首。

为此，科技部将该研究课题列入国家高技术研究发展计划，将首次进行我国狂犬病毒全基因测序，首次构建我国狂犬病毒基因组全

长感染性分子克隆，进而阐明我国狂犬病流行毒株基因结构和遗传变异特点，阐明狂犬病毒的感染特性、致病特性及狂犬病疫苗与

所流行毒株间的差异等，明确狂犬病流行毒株生物学特征以及持续地域性流行的病原学因素。  

唐青研究员说，狂犬病毒在不同地理环境和不同宿主动物中的分布和传播，是病毒与自然界、宿主动物间互相适应的结果，其

行为表象反映在病毒分子结构上。该课题组将选择我国狂犬病毒流行代表株结构基因，用基因置换方法嵌合病毒，调查研究流行株

结构与功能间的关系。该课题对我国传统的狂犬病疫苗质量控制，对生产用毒株鉴别均有重要意义。  
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