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图片说明：急性骨髓性白血病细胞。 

（图片来源：Washington University） 

 

美国科学家近日首次成功测序了一个癌症患者的基因组，这一开创性工作为利用新方法揭开癌症的

遗传学基础创造了条件。相关论文发表在11月6日的《自然》（Nature）杂志上。 

 

测序的基因组来自于一位女性，50多岁死于急性骨髓性白血病（AML）。美国华盛顿大学的研究人

员利用来自皮肤样本的遗传材料，测序了她2套染色体的DNA，同时根据骨髓样本检测了其肿瘤细胞中的

遗传突变。所有样本均采自患者接受癌症治疗前，以防DNA受到进一步损伤。 

 

随后，研究人员将患者的肿瘤基因组与其正常基因组进行了比较，以期发现遗传差异。在患者肿瘤

基因组中接近270万个单核苷变异中，将近98%同样也在患者皮肤样本的DNA中检测到，这就大大缩小了

进一步筛选的范围。 

 

研究人员最终在患者的肿瘤DNA中仅发现了10个可能与AML有关的遗传突变，其中8个很罕见，它们

所处基因之前从未被认为与AML有关。研究人员还显示，肿瘤样本中的每个细胞拥有9个突变，而且较少

发生的那个突变可能是最后形成的。研究人员怀疑，所有这些突变对于患者的癌症都很重要。 

 

美国国立人类基因组研究所前任主管Francis Collins说：“首次确定人类癌症基因组的完全DNA序

列，并与同一个体的正常组织相比较，这在癌症研究中是一个真正的里程碑。” 

 

美国俄勒冈健康与科学大学癌症研究所的Brian Druker说：“虽然这一研究尚不能告诉我们怎样治

疗癌症患者，但它是这条路上关键的第一步。它为大规模癌症基因组测序和揭示癌症秘密打下了基

础。” 

 

目前，研究小组正在测序其他AML患者的基因组，同时他们还计划将这种全基因组方法扩展到乳腺

癌和肺癌。（科学网 梅进/编译） 

 

（《自然》（Nature），456, 66-72，Timothy J. Ley，Richard K. Wilson） 

 

《自然》：美科学家首次测序癌症患者基因组
为利用新方法揭开癌症的遗传学基础创造了条件
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