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魏永越，南京医科大学临床医学本科（2001-2006），生物统计学博士（2006-2011），导师：陈峰教授，哈佛大学公共卫生学院博

士后（2012.07-2015.08），导师：David C. Christiani。中国卫生信息学会统计理论与方法专业委员会常务委员(2017-)，中国医药

统计教育协会卫生统计教育专业委员会委员(2017-)，中华预防医学会生物统计分会青年委员（2015-）、委员（2021）。主持国家自

然科学基金面上项目、青年基金，江苏省自然科学基金青年基金，美国Harvard-NIEHS pilot study，和科技部重点研发计划·战略性

国际科技合作重点专项（子课题负责人）等课题资助，发表SCI文章百余篇。近5年发表第一/通讯作者研究论文35篇，包括国际著名期

刊JAMA、AJRCCM、Molecular Cancer、Cancer Research、CHEST、Engineering、Clinical Epigenetics、EBioMedicine、

Bioinformatics，等。h指数23。作为第二完成人获2019年度高等学校科学研究优秀成果奖（自然科学）二等奖。中华预防医学会新

型冠状病毒疫情防控专家组成员，发表动力学模型和新冠研究论文15篇。国家注册软件设计师（2005），持续11年开发eRand临床试

验随机化系统、dCap临床研究数据管理和挖掘系统，已服务300余项临床研究。负责过多项临床研究的设计和分析。

研究方向：

因果推断统计理论方法与疾病风险和预后

临床研究数据管理规范、数据挖掘与智能辅助诊断

联系方式：

地址：南京市江宁区龙眠大道101号南京医科大学至诚楼G418

电话：025-86868436

邮箱：ywei@njmu.edu.cn

主持的科研项目：
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1.      国家自然科学基金面上项目：基于校正遗传得分工具变量的因果推断方法研究与ARDS病因学探索（81973142，2020.01-

2023.12），55万，在研，主持。

2.      江苏省优势学科三期建设项目—杰出人才培育项目（拔尖）（2019.08-2021.08），20万，在研，主持。

3.      南京医科大学—东南大学医工结合重点课题：CT影像联合免疫学检测用于肺结节早诊和预测的前瞻队列研究（2019.08-

2020.07），20万，已结题，主持。

4.      国家重点研发计划·基于出生队列的重金属暴露与不良出生结局的国际合作研究（2016YFE0204900，2017年09月~2022年02

月），721万，在研，研究骨干，子课题负责人（元素组学检测与不良出生结局的关联研究）。

5.      国家自然科学基金青年基金：基于生物学调控网络的肺癌多平台组学数据的整合分析方法研究（NSFC 81402764），2015年01

月—2017年12月，23万，已结题，主持。

6.      江苏省自然科学基金青年基金：基于基因调控网络的肺癌多平台组学研究整合分析方法学（BK20140907），2014年07月—

2017年6月，20万，已结题，主持。

7.      江苏省优势学科二期建设项目青年创新骨干人才培育项目（2015.09-2016.09），已结题，5万。

8.      美国国家环境健康科学研究所前期课题(NIEHS pilot project): Metal Exposure, Metabolomics, and Birth Outcome,

10/01/2013–03/01/2015，$2万，已结题，主持。

 
参加的科研项目：
1.      新型冠状病毒感染流行趋势研究：基于大数据的跨地域开放系统随机动力学模型，150万，在研，参与。

2.      盖茨-梅琳达基金会项目：Study on the epidemic trend of COVID-19 infection: a cross-regional random dynamic model

based on big-data，169200美元，在研，参与。

3.      国家自然科学基金重点项目（NSFC81530088）：基于人群的生物医学多层面数据整合方法及肿瘤风险预测研究，318.8万，在

研，参与。

4.      国家自然科学基金面上基金：长非编码RNALINC0034作为胃癌生物标志物及促进胃癌进展的分子机制研究，63万，在研，参

与。

5.      国家自然科学基金：网格细胞空间导航神经环路的衰老和退变特征及其预测AD转化机制，60万，在研，参与。

6.      国家自然科学基金面上基金：长非编码RNALINC0034作为胃癌生物标志物及促进胃癌进展的分子机制研究，63万，在研，参

与。

7.      新发呼吸道传染病预防控制的动力学模型研究，55万，在研，参与。

8.      国家自然科学基金面上基金：基于Bayes理论的Ⅱ/Ⅲ期无缝临床试验设计及其统计方法研究，60万，参与，已结题。

9.      国家自然科学基金专项基金：辅助生殖技术子代远期安全性的研究，10万，参与，已结题。

10.   国家自然科学基金面上基金：全基因组关联研究中的降维策略和统计分析方法研究，32万，参与，已结题。

11.   国家自然科学基金青年基金：基于基因表达数据的风险得分函数在肿瘤诊断和预后评价中的应用研究，19万，参与，已结题。

获奖：
1. 2019年度高等学校科学研究优秀成果奖（自然科学奖）：生物医学大数据挖掘方法与应用研究，二等奖；获奖人：陈峰，魏永越，

赵杨，张汝阳，吴倩，曾平。本人排名第二。

2. 2018年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛优秀组织奖（指导老师）

3. 2018年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛全国前三十强指导老师（第21名）

4. 2017年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛优秀组织奖（指导老师）

5. 2016年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛优秀组织奖(组织三队参赛，分获全国第6，22，44名)

6. 2016年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛三十强指导老师（第22名）

7. 2015 Harvard Chinese Life Science Research Award. Chinese Scholars And Scientists Association at Harvard Medical

School

8. 2015年全国大学生统计建模大赛大数据统计建模类——本科生组二等奖指导老师

（证书编号：2015IAB014-1）

9. 2015年“汇丰杯”中国高校 SAS 数据分析大赛团体五十强指导老师

10.2015年南京医科大学“优秀中青年教师支持计划”
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2.       Wei Y(#), Tejera P, Wang Z, Zhang R, Chen F, Su L, Lin X, Bajwa EK, Thompson TB, Christiani DC(*). A missense genetic variant in
LRRC16A/CARMIL1 improves ARDS survival by attenuating platelet count decline. AJRCCM. 2017 May 15;195(10):1353-1361.
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