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摘要   启动子是基因组序列中靠近基因转录起始位点的区域,是影响基因表达的重要功能单位之一.除实验方

法发现或验证序列的启动子外,现已经有多种启动子序列的计算机预测方法,如位点比重阵列(PWM)、隐马尔柯夫

模型(HMM)、神经网络、低聚复合物和CpG岛等.本文综述了现有真核生物基因启动子序列的生物信息研究技

术. 
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