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SARS冠状病毒S蛋白候选细胞受体氨基肽酶N的基因变异研究 
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摘要   氨基肽酶N是人类冠状病毒HCoV-229E的细胞受体，可能为SARS冠状病毒（SARS-CoV）S蛋白的受体。应用
变性高效液相色谱（DHPLC）技术筛查了正常无关个体中氨基肽酶N编码基因ANPEP的全部外显子及其两侧部分内含
子序列。对筛查中DHPLC峰型提示有基因变异存在的DNA片段行PCR产物直接测序，共发现9种单核苷酸多态
（SNP），其中4种为非同义SNP，分别为T321M(962C＞T)、S651L(1952C＞T)、S752N(2255G＞A)和G764R(2290G＞
A)；其余5种SNP为T795T(2385C＞T)、IVS7+17G＞A、IVS14-16A＞G、IVS17+12C＞G和IVS17+44C＞T。这些SNP的发
现，为SARS-CoV的宿主遗传因素研究，特别是发现SARS-CoV感染和SARS发病的易感基因或抗病基因，提供了遗传
标记。 
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