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  本刊中 包含“Mallard/YC/2005
（H4N6）；禽流感病毒；全基因组
序列；序列分析”的 相关文章 
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一株野鸭源H4N6亚型禽流感病毒A/mallard/Yancheng/2005的全基因组克隆和序列分析  

彭宜1，薛峰1, 2，李彦芳1，陈浩3，彭大新1，刘秀梵1*
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摘要  应用流感病毒通用引物对盐城珍禽自然保护区野鸭泄殖腔棉拭子分离株禽流感病毒

A/mallard/Yancheng/2005（简称Mallard/YC/2005）（H4N6）进行全基因组序列扩增，结合GenBank
中的相关序列进行遗传进化分析。结果表明，Mallard/YC/2005（H4N6）HA 基因与

A/duck/Siberia/1701/1996(H4N6)的核苷酸同源性最高（97.5%），推导的氨基酸剪切位点序列为

PEKASR，为典型低致病性禽流感病毒的特征序列；神经氨酸酶(NA)、非结构蛋白(NS)均没有氨基酸缺失；基质

蛋白2（M2）与宿主特异性有关的位点及碱性聚合酶2 (PB2) 的627 位都是亲禽类细胞的氨基酸；M基因与家鸭

分离株A/duck/Yangzhou/02/2005(H8N4)的核苷酸同源性为99.4%，PA基因与家鸭分离株

A/duck/Jiangxi/1286/2005(H5N2)的核苷酸同源性达98.9%，说明这2个基因已经在家鸭体内存在并参与了
基因重排。 
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