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  本刊中 包含“猪流行性腹泻病毒；

S蛋白；受体结合域”的 相关文章 
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猪流行性腹泻病毒S蛋白受体结合域的分析  
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摘要  以猪流行性腹泻病毒（PEDV）可溶性的猪氨基肽酶N受体为靶蛋白对PEDV S1基因特异性肽库进行3轮
生物淘选，然后对30个淘选的噬菌体克隆进行测序。序列分析发现，2个噬菌体克隆展示无义氨基酸序列，其余

28个噬菌体克隆展示的氨基酸序列位于PEDV S蛋白的第249-529位氨基酸区域，这个区域被命名为MRR。利

用Bac-to-Bac杆状病毒表达系统对MRR基因进行真核表达。Western blot结果表明，表达的MRR重组蛋白能

够与兔抗PEDV多克隆抗体反应。 
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