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  本刊中 包含“螨虫分离株；核糖体

ITS-2基因；序列分析；分子系统发
生”的 相关文章 
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11株螨虫分离株的ITS-2序列分析与系统关系研究  
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摘要  为探讨动物体上一些常见寄生螨虫的分类地位，对11株螨虫分离株的核糖体第二内部转录间隔区（ITS-
2）基因序列进行测定，并从GenBank下载21条螨虫的ITS-2序列，用UPGMA法构建分子系统树。序列分析结

果显示：6株疥螨分离株ITS-2基因全长均为361 bp，含有335个保守性位点，15个变异位点和9个简约信息位

点；序列间的同源性为96.9％～99.7％。5株足螨分离株ITS-2基因存在长度上的变异（225～232 bp），序

列中包括184个保守性位点，44个变异位点，9个简约信息位点；分离自黄牛和奶牛的4株足螨分离株的ITS-2序
列同源性为92.4％～97.3％，而熊猫足螨分离株同黄牛、奶牛足螨分离株的同源性较低（78.7％～82.6％）。

UPGMA显示：32株螨虫分离株分成2个支系，第1个支系包括疥螨科的疥螨属Sarcoptes和背肛螨属 

Notoedres；第2个支系包括痒螨科的足螨属Chorioptes和痒螨属Psoroptes。从分析结果来看，笔者支持疥
螨的单种说法；而足螨属中分离自熊猫的足螨和痒螨属中分离自水牛的痒螨的分类地位还有待进一步探讨。 
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