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摘要  【研究目的】旨在研究两种常用的细菌分型方法对感染猪的肠球菌鉴定结果进行比较。【方法】对从河南

洛阳、济源、许昌、南阳等地送检病猪体内分离到42株革兰阳性球菌分离纯化后，分别用16S rRNA基因序列和

Vitek-32全自动细菌鉴定系统对其进行鉴定。【结果】Vitek-32对42株分离菌中的34株鉴定到种的水平，分别

是粪肠球菌(E. faecalis) 10株、屎肠球菌(E. faecium) 2株、铅黄肠球菌(E. casseliflavus) 22株；另有8株
未成功鉴定。16S rRNA基因序列分析对42株分离菌成功进行了鉴定，分别为粪肠球菌12株，屎肠球菌30株。

通过对两种方法鉴定结果比较发现,Vitek-32鉴定的10株粪肠球菌中除1株被16S rRNA鉴定为屎肠球菌外，其余

9株均相同；Vitek-32鉴定的2株屎肠球菌与16S rRNA鉴定结果相同；Vitek-32鉴定的22株铅黄肠球菌除了1
株被16S rRNA鉴定为粪肠球菌外，其余全部被鉴定为屎肠球菌；8株未被Vitek-32鉴定的肠球菌中，16S 
rRNA将其鉴定为2株粪肠球菌和6株屎肠球菌。【结论】在感染猪的肠球菌分型鉴定中，Vitek-32对粪肠球菌鉴

定结果与16S rRNA比较具有较高的一致性（75％）；而对于屎肠球菌的鉴定结果与16S rRNA比较出现了较大

的差异（93.3％）。 
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