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摘要  以普通牛、瘤牛、牦牛、大额牛、沼泽型水牛和河流型水牛的代表牛种为对象，探讨不同牛种（或亚种）

GH基因编码区序列的遗传变异特征。结果表明，6个群体的GH基因编码区序列全长均为654 bp，共检测到16
个SNP位点，外显子1无变异位点，外显子2、外显子3、外显子4和外显子5分别有3个、5个、1个和7个变异位

点，表明外显子5是编码区的高变区域，而且SNP位点在不同牛种（或亚种）中的分布存在明显差异。16个核苷

酸替代位点中有13个为同义突变，仅有3个非同义突变位点，分别位于第2外显子、第4外显子和第5外显子处，

并造成其所编码的氨基酸发生改变。  
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