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偶蹄家畜FMDV受体通用亚基αv基因的分子特征及其进化关系  
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摘要  已发现至少有αvβ1、αvβ3、αvβ6、αvβ8 4种整联蛋白是FMDV的细胞受体，αv是4种受体的通用亚

基。本试验中从FMDV实验感染猪和牛、健康羊和双峰驼等的肺组织中克隆到了受体通用亚基αv基因，并对其序

列进行了比较和进化关系分析。结果显示，羊、牛、猪、双峰驼的αv亚基基因的编码区分别含有3 147、3 
147、3 141、3 165个核苷酸，分别编码1 048、1 048、1 046、1 054个氨基酸，信号肽均由氨基端30个
氨基酸组成，跨膜区、胞浆区均分别由29、32个氨基酸组成；胞外区分别由957、957、955、963个氨基酸

组成。羊、牛、猪、双峰驼αv亚基基因在GenBank中的登录号分别为EU367989、DQ871215、
EF474019、EU367990。同源性分析表明，信号肽变异最大，胞外区次之，跨膜区和胞浆区比较保守；进化
树表明，与灵长类、啮齿类、奇蹄类、禽类、食肉类等口蹄疫非易感物种相比，口蹄疫易感动物羊、双峰驼、

猪、牛等偶蹄家畜αv亚基的亲缘关系较近，处于同一进化分支。这表明受体αv亚基可能与FMDV的宿主范围和组
织嗜性有关。 
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