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摘要   利用家鹅Myostatin基因第3外显子设计上游引物、家鸡Myostatin 3′-UTR设计下游引物，PCR扩增

并克隆出家鹅该基因 3′-UTR长1 064 bp DNA序列。该序列具有一个polyA 加尾信号序列(TAATAAA)，并富

含连续的TTTT高保守区。分析家鹅与其他12个物种该序列的同源性发现，其与家鸡的同源性最高，达87.1%，

与鱼类的最低（<11%)。以13个物种Myostatin 3′-UTR构建的分子进化树表明，3′UTR能够为动物进化提
供一定信息，但适用于较低分类阶元。  
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