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U.S. Department of Agriculture与西北农林科技大学联合培养博士，硕士研究生导师。

工作经历

2013年-2015年，美国农业部农业研究局，访问学者

2015年-至今，华南农业大学动物科学学院
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研究领域

（1）环境应激与乳品质调控；（2）肉品质调控机制及营养干预；（3）饲料生物技术

科研项目

1. 国家自然科学基金青年项目，CircRNA作为ceRNA参与miR-423-5p调控猪骨骼肌纤维发育的机制研究，主持

2. 广东省自然科学基金博士科研启动项目，猪高瘦肉率相关miRNAs鉴定及其调控肌细胞增殖与分化研究，主持

3. 广东省普通高校省级特色创新类项目（自然科学类），奶水牛泌乳相关miRNAs鉴定及其靶基因验证研究，主持

4. 亚热带农业生物资源保护与利用国家重点实验室开放课题基金项目，主持

5. 国家重点研发计划，环境因素对家畜泌乳健康的影响机制，项目骨干

6. 国家重点研发计划，优质肉牛高效安全养殖技术应用与示范，项目骨干
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教学活动

《动物生物化学》、《饲料生物技术》、《动物营养组学》

我的团队

张永亮教授，习欠云教授，陈婷博士，罗君谊实验师。
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