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摘要   以黄早四(抗)×掖107(感)的F2分离群体(184个单株)为作图群体, 构建了具有65个SSR标记位点的遗传连锁

图谱, 覆盖玉米基因组1333.3 cM, 标记间平均距离20.5 cM. 通过人工接种鉴定评价184个F3家系对SCMV引起的玉

米矮花叶病的抗性反应. 采用复合区间作图法对抗病数量性状位点(QTL)进行定位及遗传效应分析, 结果共检测到3

个QTLs, 分别位于第3、 6和10染色体上, 与标记phi053、 phi077和phi062连锁. 第3染色体上的QTL效应最大, 可解

释表型方差的17.8%, 基因作用方式为加性; 第6和第10染色体上的QTL效应较小, 分别解释表型方差的6.1%和7.0%, 

基因作用方式均为部分显性. 采用多区间作图法未检测到QTLs间显著的上位性互作. 3个QTLs共解释表型方差的3
0.2%.
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