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摘要  以成熟肥城桃果实的cDNA为模板，根据EST库中的核苷酸序列，设计2条特异引物分别与B26进行PCR扩

增，结果得到了该基因下游包括3′ 端非编码区的765 bp大小的cDNA片段。PpERF1基因全长为1 263 bp，
包含一个708 bp大小的完整开放阅读框(ORF)。序列分析表明，PpERF1与番茄、拟南芥、苹果和葡萄等在

DNA结合功能域的约58个氨基酸中，同源性可达68.4%-100%，且在该区域中存在1个α-螺旋和3个反平行链

构成的β-折叠结构。经同源性分析，该序列与拟南芥、葡萄、豌豆等植物的氨基酸同源性为58.8%～67.5%，

属于同一类ERF家族成员。 
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