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  本刊中 包含“连锁不平衡”的 相
关文章 
本文作者相关文章 
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利用连锁不平衡发掘作物种质资源中优异基因的研究进展  

张鹏,李金泉

华南农业大学 
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摘要  作物种质资源中保留着大量的优异基因。由于缺乏合适的统计方法，作物种质资源中蕴藏的丰富遗传变异

还未能充分发掘和利用。连锁不平衡分析是对基因（或已定位的高分辨率QTL）的功能进行鉴定的有效方法。

DNA 测序技术和高通量SNP 分析等技术的发展, 使利用连锁不平衡进行优异基因的发掘成为了可能。本文对有
关利用连锁不平衡发掘作物种质资源中优异基因的研究进展进行综述。 
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