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【摘要】

以河南省常用的29 个玉米自交系为材料, 利用SRAP 分子标记技术对河南
省玉米种质遗传多样性及杂种优势群进行划分, 对河南省主要的审定玉米
品种亲本间遗传距离及杂种优势模式进行分析。结果表明:29 个玉米自交
系比较丰富多态, 可分为四大类群, 7 个亚群, 分析结果与系谱亲缘关系
基本一致。类间平均遗传相似系数均小于类内平均遗传相似系数, 分类合
理。SRAP 标记可用于玉米杂种优势群的划分。
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