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摘一要： 位于马来西亚普通野生稻（Oryza rufipogon）第1和第2染色体上的两个主效增产QTL（yld1.1和yld2.1）分别具有18%和17%的

增产效果。为探明野生稻增产QTL对杂交水稻产量性状改良的效果，以超级杂交稻亲本9311为受体和轮回亲本，马来西亚普通野生稻为增产

QTL供体进行杂交和连续回交，并利用与这两个增产QTL紧密连锁的4个SSR分子标记对回交群体进行分子鉴定和辅助选择。产量比较试验结果

显示, 育成的携带野生稻增产QTL的9311改良系比受体9311增产，主要表现为有效穗数和每穗总粒数显著增加；携带野生稻增产QTL的稳定

株系所配杂交组合也比对照显著增产。研究表明野生稻增产QTL yld1.1和QTL yld2.1导入栽培水稻品种的遗传背景后能显著提高产量潜

力，可作为超级杂交稻育种重要资源。  
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