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摘要  【目的】针对大豆遗传基础狭窄的问题，研究ms1轮回群体品质改良效果与应用价值。【方法】选择23
个适应当地生态类型品种材料，通过对引进的ms1轮回群体进行6年的基因导入与轮回选择，形成了适宜当地生

态类型区选择的LD基础群体。利用高蛋白、高油亲本对LD基础群体进行品质改良，进而形成高蛋白（db）和高

油（gy）两个亚群体。【结果】改良后的高蛋白（db）亚群体蛋白质含量比基础群体增加1.18%，达到ｔ0.2
的显著水平，≥45%的个体占22.38%，高于基础群体10.99%；高油（gy）亚群体平均脂肪含量高于基础群

体0.24%，达到ｔ0.4的显著水平，≥20%的个体比基础群体增加11.05%。ms1亚群体的开花期、成熟期、结

荚习性、脐色等质量性状的分离范围广，分离比例趋于均衡。分枝数ms1群体变异系数为72.8%，大于常规杂

交群体（57.3%），百粒重变异系数为18.1%，大于常规群体（16.5%），其它株高、单株荚数、荚粒数的变

异系数没有明显差异。【结论】利用大豆ms1轮回群体进行品质改良的同时，保存了其它性状的分离变异范围与

丰富的选择类型，更符合多目标育种的要求。本文还结合ms1亚群体研究实践，讨论了大豆ms1群体育种的方
法、关键技术及选择效果。 
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