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摘要   调查了粳稻品种秀水79 (P1)与粳稻恢复系C堡 (P2)及其衍生的254个重组自交系的SSR标记基因型和

两个环境下主茎剑叶卷曲度，构建了该组合的SSR标记连锁图谱并分析了剑叶卷曲度QTL及其与环境的互作。在

检测的818对SSR引物中，有90对引物在P1与P2之间扩增出多态性条带。单标记回归分析显示有12个标记在两

个环境下均显示与剑叶卷曲度呈极显著相关。74个信息位点构成的连锁图谱全长744.6 cM，位点间平均图距

10.1 cM。利用两种分析软件 WinQTLcart 2.5和QTLNetwork 2.0共同检测到3个QTL (qRL 1、qRL 7和
qRL 8 1)，其中qRL 8 1是新发现的，在两个环境下贡献率分别为15.5%和12.8%，加性贡献率为

6.6%，且与环境不存在互作。 
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