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叶枯病；条斑病；抗病性”的 相关文
章 
本文作者相关文章 

· 姬广海  
· 
· 许志刚  
· 张世光  

水稻近等基因系对白叶枯病、条斑病抗性的比较研究  

姬广海1，2,许志刚1,张世光2
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摘要  研究了水稻近等基因系对白叶枯病菌不同致病型12个菌株和20个细条病菌株的抗性差异及其对两种病原

菌致病力分化的鉴别力。结果表明含xa－5，Xa－7，xa－13，Xa－17和Xa－21等5个抗性基因的品种（系）

对绝大多数白叶枯病菌株表现为广谱高抗，其中xa－5，Xa－17抗性基因品种兼抗细条病，但携带xa－13，Xa
－21基因的抗性基因品系则感细条病。进一步表明水稻对细条病和白叶枯病的抗性是受不同的抗性基因控制的。

IRBB3，IRBB4，IRBB5，IRBB13，IRBB21和阿苏稔(Xa－17)，丰锦(Xa－18)等7个单基因品种对我国的白

叶枯病菌致病型具有鉴别力，划分为5个小种。依据20个菌株在15个近等基因系上的致病力差异将水稻细条病菌

株分为12个致病型，经聚类分析可划分为6个组。结果进一步表明我国的水稻细条病菌株致病性分化明显。 
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