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  本刊中 包含“小麦,基因组,DNA重
复序列,进化,指纹图谱,标记辅助育
种”的 相关文章 
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异地比较定位控制稻米蒸煮食用品质的数量性状基因  
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水稻2 

蒸煮食用品质3 

数量性状基因4 

环境效应5 

利用一个以窄叶青 8号 ( ZYQ8)和京系 1 7( JX1 7)为亲本构建的加倍单倍体 ( doubledhaploid,DH)群体及

其分子连锁图谱 ,在 3个环境中 (成都、海南和杭州 )对稻米蒸煮食用品质 3个性状进行了数量性状基因位点 

( quantitative trait loci,QTL)的比较定位。结果表明 ,直链淀粉含量 ( amylose content,AC)在 3个环境中

都检测到 wx主基因 ,在一个环境 (成都 )检测到第5染色体上的一个微效 QTL q AC- 5。糊化温度 ( 20006 
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小麦及其近亲基因组中的DNA重复序列研究进展13 
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摘要  以小麦为重点 ,对小麦族植物中 DNA重复序列的划分、特点及其功能进行了概括 ,着重介绍了重复序列在

基因组分化、DNA转座及在染色体联会和配对中的作用 ,并用一些实例就重复序列在起源和进化、染色体分子指
纹图谱绘制、分子标记辅助选择及染色体操作中的应用作了比较全面的介绍。 
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