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教育经历

2003-9至2007-6, 河南工业大学, 生物工程, 学士； 2007-9至2010-6, 河南工业大学, 微生物与生化药学, 硕士； 2010-9至2013-6, 四川
农业大学, 作物遗传育种, 博士。

工作经历

2013-8至2016-6, 中国农业科学院作物科学研究所, 博士后； 2016-7至2018-12, 中国农业科学院, 作物科学研究所, 助理研究员；
2019-1至现在, 中国农业科学院, 作物科学研究所, 副研究员。

研究方向

小麦重要农艺性状基因的功能解析

承担项目

2021.01-2024.12小麦ARGONAUTE1d基因功能及其参与花药发育的分子机制研究 国家自然科学基金面上项目32072066； 2018.01-
2020.12小麦Argonaute 1d介导的白粉菌致病路径解析 国家自然科学基金青年基金项目31701429； 2017.01-2021.12 合成小麦提高小麦
产量的分子机制研究 国家自然科学基金国际(地区)合作与交流项目31661143007。
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授权专利

小麦TaCPK7启动子及其应用
小麦TaCPK2蛋白在植物抗病育种中的应用
小麦TaAGO4a-D抗体、蛋白及其编码基因和应用
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