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研究方向

小麦基因资源挖掘平台的建立
小麦产量性状基因的克隆与利用
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荣誉称号

2020年获中国农学会青年科技奖
2019年1月入选所级青年后备人才

获奖成果

无

承担项目

国家自然科学基金面上项目：TabZIP15基因调控小麦非生物抗性的功能和分子机制研究
国家自然科学基金面上项目：小麦叶片衰老基因TaLS-2D的功能及其分子机制研究
国家自然科学基金青年项目：小麦抽穗期相关转录因子TaMYB72的功能分析
国家重点基础研究发展计划子课题：小麦株型形成关键功能基因与调控网络
国家重点研发计划子课题：小麦突变体库的建设与应用
学科优化布局专项—交叉学科创新：小麦主要农艺性状高通量自动化采集平台构建及其应用
21年基本科研业务费-所统筹-前沿基础研究与创新利用（揭榜挂帅）：小麦与大豆高产、抗逆关键基因克隆 与分子机理解析
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TaYgl蛋白及其编码基因在调控小麦叶色中的应用
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