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摘要  水稻穗颈维管束数及其与穗一次枝梗数之比(V/R)是与籼粳分化有关的重要性状.采用籼粳交(圭
630/02428)杂种F1花药培养获得的DH群体,对水稻穗颈维管束数、穗一次枝梗数及V/R比进行了QTL分析.检测到3个
控制穗颈维管束数的QTL;其中,效应最大的qVB-8的贡献率为31.1%,加性效应值为1.96,增效等位基因来自籼稻亲本
圭630.2个控制一次枝梗数的QTL效应较小,但分别与控制穗颈维管束数的2个QTL同位.检测到影响V/R比的3个QTL;
其中,效应最大的qV/R-1的贡献率为25.3%,被定位于第1染色体上,与落粒性基因sh-2紧密连锁(亦或为一因多效).
此外,还检测到4对和2对分别控制穗颈维管束数和V/R比的互作QTL.结果分析表明,水稻穗颈维管束数与穗一次枝梗
数受不同的多基因系统控制,但这2个多基因系统的某些位点在基因组中具有同位性;在第1染色体上,控制V/R比、
且效应最大的qV/R-1所在的染色体区段在水稻籼粳分化过程中可能具有重要作用.  
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