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水、旱条件下水稻茎秆主要抗倒伏性状的QTL分析 
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摘要   以粳型旱稻IRAT109和粳型水稻越富杂交的116个DH株系的群体为材料，利用已构建的分子标记连锁图
（包括94个RFLP标记和71个SSR标记），定位了水稻茎秆主要抗倒伏性状的QTL。在水田、旱田栽培条件下，考查
了乳熟期DH系及其亲本的茎基粗、茎秆长及茎秆强度等性状。相关分析表明，茎基粗与茎秆长、茎基粗与茎秆强
度及茎秆长与茎秆强度间均呈极显著正相关。利用QTLMAPPER进行水、旱田单环境定位分析及水、旱田联合定位分
析定位了控制这些性状的QTL。水、旱田单环境定位分析结果表明：3个性状共检测到9个加性QTL和5对上位性
QTL；联合定位分析表明：茎基粗、茎秆长共检测到6个加性QTL和6对上位性QTL，其中6个加性QTL和 1对上位性
QTL在两种方法下都检测到。旱田条件下检测到2个加性及2对上位性QTL（bct1a、cl9、cl6a-cl6c和cs5-cs12）对
表型变异的贡献率（简称贡献率）大于30%。这些高贡献率QTL可能对旱田条件下旱稻抗倒伏分子育种有重要意
义。 
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