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摘要  潜育性水稻田广泛分布于中国、斯里兰卡、印度、印度尼西亚、塞拉里昂、利比亚、尼日利亚、哥伦比亚
和菲律宾等国，其中我国南方稻区就有近700万公顷低产潜育性水稻田。该类水稻田还原性强，矿质营养失调，尤
以Fe2+过量积累，对水稻生长发育产生不良的逆境胁迫作用。培育抗亚铁毒的水稻品种是简便、经济有效地提高
稻谷产量的重要途径之一。该文利用由粳稻品种Asominori与籼稻品种IR24杂交衍生的Asominori染色体片段置换
系（Chromosome Segment Substitution Lines,CSSLs）群体为材料，检测与抗亚铁毒胁迫有关性状QTL。共检测
到与抗亚铁毒胁迫有关性状QTL14个，各QTL的LOD值为2.72～6.63。其中检测到与抗亚铁毒胁迫直接有关的性状叶
片棕色斑点指数QTL 3个，分别位于第3、9、11染色体C515～XNpb279、R2638～C1263和G1465～C950之间，对应的
贡献率分别为16.45%、11.16%和28.02%；与其他已发表的定位结果比较发现，位于第三染色体C515～XNpb279间控
制叶片棕色斑点指数的QTL与水稻功能图谱上控制叶绿素含量的QTL的位置一致；表明在亚铁毒胁迫条件下，水稻
在其叶片表面出现棕色斑点,叶片衰老，产生一些叶绿素降解物或衍生物，以提高叶片细胞对亚铁等重金属毒害的
耐受力。另外，在第11染色体G1465～C950之间检测到了控制叶片棕色斑点指数、茎干重和根干重QTL 1个，为主
效QTL。在第6染色体XNpb386～XNpb342之间检测到控制茎干重、株高、根长和根干重QTL 1个，是否与水稻抗亚铁
毒有关需要进一步研究。本研究旨在通过定位与抗亚铁毒有关的QTL，借助与之紧密连锁的分子标记有效地聚合这
些QTL，培育出抗亚铁毒性强的水稻新种质材料。 
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