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摘要   应用由247个株系组成的珍汕97B/密阳46重组自交系（RIL）群体及其分子标记连锁图谱，检测控制剑
叶、倒二叶、倒三叶的5个形态性状和控制根系伤流量性状的数量性状座位（QTL）。在9个标记区间检测到控制叶
片形态性状的24个QTL，LOD值为2.9～11.8，单个QTL的表型变异贡献率为4.0%～32.5%；分别检测到56对和4对控
制叶片形态和根系活力的上位性互作，绝大多数互作发生在2个不表现加性效应的座位之间。与该群体产量性状
QTL的研究结果相比较，发现控制叶片性状和根系活力的QTL与产量性状QTL往往处于相似的染色体区间。 
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