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【摘要】

［目的］克隆黄瓜（ Cucumis sativus L.）水苏糖合成酶（STS）基
因全长cDNA ，为深入研究黄瓜同化物运输机理奠定基础。［方法］以黄
瓜品种津研４号成熟叶片为材料，采用RT PCR结合RACE技术，克隆得到3
个黄瓜水 苏糖合成酶全长cDNA。［结果］ 3序列（GenBank登录号分别
为：EU096496、EU096497、EU096498）长度分别为3 016、3 081、3 153 
bp，编 码相同的846个氨基酸。序列分析结果表明，黄瓜STS与其他高等
植物的STS具有较高的同源性。［结论］ 3个cDNA序列的差异主要表现在
3′非 翻译区长度不等，推测可能由同一基因经3′非翻译区可变剪接生
成。
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