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个人简历

学 历：  

1991. 9 – 1996. 7 中国科大生物系，学士  

2000. 1 – 2002. 5 美国City University of New York计算机专业，硕

1996. 8 – 2003. 1 美国Albert Einstein College of Medicine生物专业

工作经历：  

2003. 2 – 2006. 3 美国橡树岭国家实验室环境科学部，博士后  

2006. 3 – 2010. 9 美国橡树岭国家实验室生命科学部，研究员（staff scientist

2006. 8 – 2009. 12美国DENISON 大学，兼职教授（part-time professor

2010. 9 – 今 清华大学环境科学与工程系，教授

教  学

本科课程Course BIOL201: Cell and Molecular Biology (2006)  

本科课程Course BIOL325: Genetics (2007-2009)  

研究方向

1. 与全球气候变化相关的环境微生物群落结构、功能的解析和调控  

2. 特定环境微生物的检测技术  

3. 生物能源、污染场地生物修复的微生物资源开发和基因工程改造  

4. 生物基因网络的构建和解析  

科研项目

近五年主持或者参与主持的科研项目：  

1. 生物能源梭菌的遗传工程开发（美国橡树岭国家实验室Seed money项目

2. Shewanella Federation 还原金属分子机制子课题（美国能源部GTL项

3.对重金属污染的地下水中分离和筛选功能微生物项目，分离微生物子课题

– 2010）  

4. 系统生物学方法理解植物抗旱性机理项目，功能基因组学分析和生物网

实验室LDRD项目，2007 – 2010）  

5. 合成气-醇类转换细菌的遗传工程开发 （美国橡树岭国家实验室LDRD项

6.生物能源中心遗传工程子课题 （美国能源部GTL项目, 2007 – 2012) 

7. 食品生产过程中检测沙门氏菌的新型技术（Mars, Inc. 资助项目和美

项目2009 – 2010）  

8. 杨树–微生物相互作用项目，分离微生物和遗传工程开发子课题（美国

9. 土壤微生物分布、转移过程中细胞胶结的定量分析子课题 (美国能源部

2011) 
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