
 

木霉的RAPD分析 
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    运用随机扩增多态性DNA(RAPD)技术对18个木霉菌株进行基因组DNA多态性分析。扩增结果表明，18个引物均反映出18个菌

株间的遗传多态性，供试18个木霉菌株的RAPD分析与其生防效果之间不存在相关性。引物OPA—04与OPA—13对木霉菌全基因组

DNA具有特征性分子标记。聚类分析结果表明，种间的聚类分析结果与形态鉴定的结果趋于一致。以欧氏距离5．0一5．5为适

宜的阀值范围，RAPD遗传标记木霉菌可以作为该菌分类的有效手段之一。 
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