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男，汉族，1957年9月生，山东济南人，博士后，教授。  

现任中国石油大学（北京）新能源研究中心光合生物技术与CO2资源开发利用实验室负责人。 

联联联联系方式系方式系方式系方式 
 

电话：010-89731283  

邮箱：pengchen2008@gmail.com，pengcheng@cup.edu.cn  

地址：北京市昌平区府学路18号，中国石油大学（北京），综合科研楼808  

邮编：102249 

教教教教育育育育经历经历经历经历    
    

1978.9-1982.7  浙江大学  化学工程  学士  

1985.9-1988.7  浙江大学  化学工程  硕士  

1991.9-1996.7  澳大利亚悉尼大学生物化工专业  博士 

工作工作工作工作经历经历经历经历    
    

1996年-1998年 日本九州工业大学   生物工程与科学系   博士后  

1998年-1999年 美国明尼苏达大学   化工与材料科学系   博士后  

1999年-2001年 美国加州大学圣地亚哥分校  生物工程系  博士后  

2001年-2002年  美国生化公司DIVERSA CORP  高级科学家  

2002年-2008年  美国夏威夷大学分子科学与生物工程系  教授  

2009年-今      中国石油大学（北京）新能源研究中心光合生物技术与CO2资源开发利用实验室  特聘教授 

研研研研究究究究领领领领域域域域  

Ø  生物能源：藻类及生物质生产生物燃料  

Ø  藻类生物技术：应用后基因组生物技术改造藻类生产高附加值生化产品  

Ø  代谢网络与代谢工程：利用基因组和生物化学方法进行代谢网络重构与调控  

Ø  基因表达与发酵技术：微生物DNA重组，转化与生物反应器培养技术  

Ø  环境生物工程与污水处理：利用生物技术修复固气水环境污染及油田污染  

Ø  系统生物学和合成生物学： 结合生物学，数学，计算机科学和工程科学研究与设计生物系统  
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Ø  海洋生物共生现象及应用：海洋生物共生机理研究及工程应用  

Ø  光合生物反应器设计与生物过程系统工程：反应器设计，优化，测量与控制系统开发 

招生方向招生方向招生方向招生方向 
 

生物化工、生物能源、分子生物学与基因工程、发酵工程、能源化学工程 

主要主要主要主要研研研研究究究究项项项项目 目 目 目 
    

Ø  《微藻能源规模化制备的科学基础》中的子课题“能源微藻光合固碳和的代谢网络及系统生物学研究” (973计划)  研究骨干人员 2011-2015 年  

Ø  “制取生物柴油的工程微藻的筛选与培育”（中石油）研究骨干人员 2010-1011年 

    “中国航空生物燃料炼制加工技术研究” （中石油）研究骨干人员 2011-2012年 
 

主要科主要科主要科主要科研研研研成果 成果 成果 成果 
    

1. 藻类基因工程及利用太阳光能与二氧化碳直接生产燃料乙醇  

通过将清洁能源生产技术、生化生产过程及可再生能源产品等方面与利用太阳光能、吸收二氧化碳等温室气体有机结合起来，从而实现最小的环境影响、最少的资源、能源

使用，达到最优化的经济效益与社会效益。此项发明已获得了美国专利及世界专利。并在专业期刊发表。本技术获邀于2007年在美国洛杉矶“未来科技博览会”（“Wired 

Nextfest 2007”）上展出。  

2. 第一个光合生物全基因组代谢模型重构  

我们构建了全基因组集胞藻6803代谢模型，它包括了所有已知的蓝藻集胞藻基因组信息，生物化学知识，生理学知识等，是世界上第一个光合生物全基因组模型。我们用它

指导集胞藻6803 pdc和adh基因的转化，以及乙醇代谢途径的建立，并取得了成功。本成果已经在专业期刊上发表。  

3. 基因芯片与全基因组代谢模型结合研究酵母系统  

我们使用基因芯片检测酵母菌在环境条件变化时其基因表达谱的差异，并将检测的高通量数据与全基因组酵母代谢模型的预测进行比对，结合计算生物学与高通量实验生物

学的各自优点，从而可以更有效地了解细胞“胁迫适应性反应机制”，及在外界环境发生不利于微生物生长的变化时，细胞内部的与胁迫蛋白相应的基因得到高度表达，从

而使得该微生物的生长不受抑制。本研究亦已在专业期刊上发表。  

4. 代谢物图谱研究海洋珊瑚-微藻共生  

我们用代谢物谱分析法研究光合微藻，真核生物虫黄藻，与珊瑚形成的共生关系。第一次利用光合生物反应器分析虫黄藻通过光合作用为珊瑚提供甘油作为养分的机理。 
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