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泉生热袍菌结构基因组的选靶研究 
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摘要： 

对泉生热袍菌进行了结构基因组的选靶研究，从泉生热袍菌的蛋白组中挑选了20个蛋白质作为第一批进行结构测定

的目标，以发现新的蛋白质折叠模式. 选靶研究主要使用了BLAST搜索， PSI-BLAST搜索和ProtoNet数据库搜索

等方法. 另外，还用PredictProtein程序对选中的蛋白质进行了二级结构和外形预测. 选中的20个蛋白质中有8个被

克隆、表达和纯化，其中2个得到了单晶并收集了X衍射数据. 实验结果和最近一些文献报道的结果表明，挑选的一

些蛋白质具有新的折叠模式，表明了这种选靶策略的有效性. 
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