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科学家发现新型蛋白折叠驱动因子

日期： 2021年11月02日　15:08       来源：科技部生物中心 【字号：大 中 小】 

　　近期，美国宾夕法尼亚大学的研究团队发现新型的蛋白折叠驱动因子DAXX（Death Domain-associated Protein，DAXX），可

以有效控制蛋白质的正确折叠。相关研究在《Nature》发表，题为：DAXX represents a new type of protein-folding enabler。

　　蛋白质的结构决定其功能。蛋白质折叠是蛋白质获得功能性结构的过程，通过这一物理过程，蛋白质从无规则卷曲状态折叠成特定

的功能性三维结构。研究人员发现DAXX蛋白不仅能抑制错误折叠的蛋白聚集，并且可以降解已聚集的蛋白产物。DAXX蛋白还可以帮

助错误折叠的蛋白恢复正常结构并行使功能。DAXX蛋白的底物蛋白包括多种神经退行性疾病的关键蛋白以及肿瘤抑制因子p53。进一

步研究还发现DAXX蛋白与分子伴侣（作用是帮助目的蛋白正确折叠）不同，在发挥功能时并不需要ATP提供能量。

　　该研究结果表明，DXAA蛋白是一种新型蛋白折叠驱动因子，是细胞内“蛋白质质控系统”的重要成员。

　　注：此研究成果摘自《Nature》，文章内容不代表本网站观点和立场。

　　原文链接：

　　https://www.nature.com/articles/s41586-021-03824-5
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